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I. WYKAZ OSIAGNIEC NAUKOWYCH ALBO ARTYSTYCZNYCH, O
KTORYCH MOWA W ART. 219 UST. 1. PKT 2 USTAWY

Cykl powigzanych tematycznie artykutow naukowych, zgodnie z art. 219 ust. 1. pkt 2b ustawy

1. Tytul osiagniecia naukowego:

Nowe spojrzenie na strukture, réznorodnos¢ i ewolucje genomow bakteriofagow z klasy
Caudoviricetes

2. Publikacje wchodzace w sklad osiggniecia naukowego:

W 3 publikacjach jestem pierwszym autorem, w 2 jestem drugim autorem ze wskazaniem na

rownorzedny wkiad (88) a w 4 jestem autorem korespondencyjnym (&2).

Wartos¢ IF pobrana z bazy danych Web of Science (WoS). Punkty Ministerialne zgodnie z
Wykazem czasopism punktowanych MEIN (zalgcznik do komunikatu Ministra Edukacji i
Nauki z 17 lipca 2023, oraz wczesniejsze wersje dokumentu) oraz Wykazem wydawnictw
publikujgcych recenzowane monografie naukowe (Zatgcznik do komunikatu Ministra Nauki i
Szkolnictwa Wyzszego z dnia 29 wrzesnia 2020 r.) .

Przy kazdej z publikacji podano:

e Impact factor: z roku publikacji | 5-letni wyliczony w roku 2022 | z roku 2022
o Punktacje MEIN/MNiSW: z roku publikacji | z roku 2022.

Asterysk (*) oznacza punktacje sprzed zmiany zakresu w 2017 r. (1-50 pkt)
e Liczbe cytowan (na dzien 30.08.2023)

Osl. Barylski J®, Nowicki G, Gozdzicka-Jozefiak A. The Discovery of phiAGATE, A Novel
Phage Infecting Bacillus pumilus, Leads to New Insights into the Phylogeny of the
Subfamily Spounavirinae. PLOS ONE. 2014;9(1):e86632.
doi:10.1371/journal.pone.0086632
IF 3.2|3.8|3.7; MEIN 40*|140; Cyt. 28

WKELAD HABILITANTA: wiodacy udzial w opracowaniu koncepcii badan i planu
manuskryptu oraz jego pisaniu i edycji, udzial w badaniu biologii bakteriofaga, ztozenie,
analiza strukturalna i funkcjonalna oraz adnotacja sekwencji genomu fagowego, analiza
filogenetyczna, taksonomiczna i porbwnawcza.

Os2. Nowicki G, Barylski J®, Kujawa N, Gozdzicka-Jozefiak A. Complete Genome Sequence of
Lelliottia Podophage phD2B. Genome Announc. 2014;26;2(6):e01046-14.
doi:10.1128/genomeA.01046-14
IF n.d.|n.d.|n.d.; MEIN 5*|70; Cyt. 3

WKLAD HABILITANTA: udzial w opracowaniu koncepcii badan i planu manuskryptu



https://doi.org/10.1371/journal.pone.0086632
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0086632
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0086632
https://doi.org/10.1128/genomea.01046-14
https://doi.org/10.1128/genomea.01046-14
https://doi.org/10.1128/genomea.01046-14

Os3.

0Os4.

Os5.

Os6.

oraz jego pisaniu i edyciji, ztozenie, analiza strukturalna i funkcjonalna oraz adnotacja
sekwencji genomu fagowego, analiza filogenetyczna, taksonomiczna i poroOwnawcza.

Rashid SJ®, Barylski J*, Hargreaves KR, Millard AA, Vinner GK, Clokie MRJ®. Two
Novel Myoviruses from the North of Iraq Reveal Insights into Clostridium difficile Phage
Diversity and Biology. Viruses. 2016;8(11):310.

d0i:10.3390/v8110310

IF 3.5/4.84.7|; MEIN 30*|100; Cyt. 24

WKILAD HABILITANTA: udzial w pisaniu i edycji manuskryptu, analiza strukturalna i
funkcjonalna oraz adnotacja sekwencji genomu fagowego, analiza sekwencji powtorzonych
metoda PCR (weryfikacja sekwencji uzyskanej metodami in silico), analiza filogenetyczna,
taksonomiczna i porOwnawcza.

Nowicki G, Walkowiak-Nowicka K, Zemleduch-Barylska A, Mleczko A, Frackowiak P,

Nowaczyk N, Kozdrowska E, Barylski J®. Complete genome sequences of two novel
autographiviruses infecting a bacterium from the Pseudomonas fluorescens group. Arch
Virol. 2017;162(9):2907-2911.

d0i:10.1007/s00705-017-3419-9

IF 2.2|2.42.7 ; MEiN 20*[70; Cyt. 8

WKLAD HABILITANTA: udzial w opracowaniu koncepcii badan i planu manuskryptu
oraz jego pisaniu i edyciji, analiza strukturalna i funkcjonalna oraz adnotacja sekwencji
genomu fagowego, analiza filogenetyczna, taksonomiczna i porOwnawcza.

Harhala M®, Barylski J*, Huminska-Lisowska K, Lecion D, Wojciechowicz J, Lahutta K,

Kus$ M, Kropinski AM, Nowak S, Nowicki G, Hodyra-Stefaniak K, Dgbrowska K™. Two
novel temperate bacteriophages infecting Streptococcus pyogenes: Their genomes,
morphology and stability. PLOS ONE. 2018;13(10):e0205995.
doi:10.1371/journal.pone.0205995

IF 2.8/3.83.7 ; MEIiN 40*|140; Cyt. 9

WKLEAD HABILITANTA: udzial w pisaniu i edycji manuskryptu, ztozenie, analiza
strukturalna i funkcjonalna oraz adnotacja sekwencji genomu fagowego, analiza sekwencji
powtorzonych metoda PCR (weryfikacja sekwencii uzyskanej metodami in silico), analiza
filogenetyczna, taksonomiczna i poréwnawcza.

Weglewska M, Barylski J®, Wojnarowski F, Nowicki G, Lukaszewicz M. Genome,
biology and stability of the Thurquoise phage — A new virus from the Bastillevirinae
subfamily. Frontiers in Microbiology. 2023;14.
doi.org:10.3389%2Ffmicbh.2023.1120147

IF 5.2/6.2|5.2 ; MEIN 100|140; Cyt. 0

WKLAD HABILITANTA: udzial w opracowaniu koncepcii badan i planu manuskryptu,
zlozenie, analiza strukturalna i funkcjonalna oraz adnotacja sekwencji genomu fagowego,
analiza filogenetyczna, taksonomiczna i porOwnawcza



https://doi.org/10.3390/v8110310
https://doi.org/10.3390/v8110310
https://doi.org/10.3390/v8110310
https://doi.org/10.1007/s00705-017-3419-9
https://doi.org/10.1007/s00705-017-3419-9
https://doi.org/10.1007/s00705-017-3419-9
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0205995
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0205995
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0205995
https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fmicb.2023.1120147
https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fmicb.2023.1120147
https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fmicb.2023.1120147

Os7.

Os8.

0s9.

Barylski J, Enault F, Dutilh BE, Schuller MB, Edwards RA, Gillis A, Klumpp J, Knezevic
P, Krupovic M, Kuhn JH, Lavigne R, Oksanen HM, Sullivan MB, Jang HB, Simmonds P,
Aiewsakun P, Wittmann J, Tolstoy I, Brister JR, Kropinski AM, Adriaenssens EM™.
Analysis of Spounaviruses as a Case Study for the Overdue Reclassification of Tailed
Phages. Systematic Biology. 2020;69(1):110-123. doi:10.1093/sysbio/syz036

IF 8.8|11.0|6.5; MEIN 200]|200; Cyt. 62

WKLAD HABILITANTA: wiodacy udzial w opracowaniu koncepcji badan i planu
manuskryptu (wraz z dr Adriaenssens), wykonanie istotnej czesci analiz
bioinformatycznych, udzial w interpretacji wynikdw

Barylski J, Kropinski AM, Alikhan NF, Adriaenssens EM™. ICTV Virus Taxonomy
Profile: Herelleviridae. J Gen Virol. 2020;101(4):362-363.
doi:10.1099/jgv.0.001392

IF 3.9|3.8/3.8 ; MEIN 70|70; Cyt. 24

WKLAD HABILITANTA: wiodacy udzial w planowaniu i pisaniu pracy przegladowej
(formalnego opisu nowej rodziny bakteriofagow)

Simmonds P®, Adriaenssens EM®, Zerbini FM®™, Abrescia NGA, Aiewsakun P, Alfenas-
Zerbini P, Bao Y, Barylski J, Drosten C, Duffy S, Duprex WP, Dutilh BE, Elena SF, Garcia
ML, Junglen S, Katzourakis A, Koonin EV, Krupovic M, Kuhn JH, Lambert AJ, Lefkowitz
EJ, Lobocka M, Lood C, Mahony J, Meier-Kolthoff JP, Mushegian AR, Oksanen HM,
Poranen MM, Reyes-Muiioz A, Robertson DL, Roux S, Rubino L, Sabanadzovic S, Siddell
S, Skern T, Smith DB, Sullivan MB, Suzuki N, Turner D, Doorslaer KV, Vandamme AM,
Varsani A, Vasilakis N. Four principles to establish a universal virus taxonomy. PLOS
Biology. 2023;21(2):e3001922.

doi:10.1371/journal.pbio.3001922

IF 9.2/9.8]|9.2 ; MEIN 200/200; Cyt. 24

WKEAD HABILITANTA: wspotudzial w ustalaniu oficjalnego stanowiska ICTV. udzial w
edycji pracy.

WYKAZ AKTYWNOSCI NAUKOWEJ ALBO ARTYSTYCZNEJ

Wykaz opublikowanych monografii naukowych (z zaznaczeniem pozycji
niewymienionych w pkt 1.1).

nie dotyczy


https://doi.org/10.1093/sysbio/syz036
https://doi.org/10.1093/sysbio/syz036
https://doi.org/10.1093/sysbio/syz036
https://doi.org/10.1099/jgv.0.001392
https://doi.org/10.1099/jgv.0.001392
https://doi.org/10.1099/jgv.0.001392
https://doi.org/10.1371/journal.pbio.3001922
https://doi.org/10.1371/journal.pbio.3001922
https://doi.org/10.1371/journal.pbio.3001922

2. Wykaz opublikowanych rozdzialéw w monografiach naukowych.

Rozdzialy w monografiach naukowych:

Przed uzyskaniem stopnia doktora

nie dotyczy

Po uzyskaniu stopnia doktora

Jestem autorem 4 rozdziatow podrgcznika akademickiego “Wirusologia” pod red. prof. dr
hab. Anny Gozdzickiej-Jozefiak (Wydawnictwo Naukowe PWN, wyd. | 2019 r., wyd. Il
2022 r.) 1 wspolautorem jednego rozdziatu oraz aneksu (MEIN 80).

R1. Barylski J, "Klasyfikacja wirusow",, s.29-30

WKEAD HABILITANTA: jedyny autor rozdziatu (zaro6wno w wydaniu I jak i II).

R2. Barylski J, "Wirusy prokaryota”, s.201-210

WKLEAD HABILITANTA: jedyny autor rozdziatu (zardbwno w wydaniu I jak i II).

R3. Barylski J, Porgba E, “Wykorzystanie wirusow w biotechnologii, biologii
molekularnej 1 inZynierii genetycznej”, s.293-298

WKLEAD HABILITANTA: autor czesci rozdzialu dotyczacej wykorzystania
bakteriofagdw (zaro6wno w wydaniu I jak i II).

R4. Barylski J, “Fagoterapia”, s.299-300

WKLEAD HABILITANTA: jedyny autor rozdziatu (zaréwno w wydaniu I jak 1 II).

R5. Barylski J ,,Wykorzystanie nowoczesnych metod sekwencjonowania w
wirusologii”, s.334-336

WKLAD HABILITANTA: Jestem jedynym autorem rozdziatu (rozdzial dodany w
wydaniu I1).

R6. Barylski J, Baldysz S, ANEKS: “Taksonomia wirusow i subwirusowych
czynnikow zakaznych”, s.365-378

WKLAD HABILITANTA: Jestem wspotautorem tabeli z grupami
taksonomicznymi wirusOw.




Opracowania zbiorowe, katalogi zbiorow, dokumentacja prac badawczych, ekspertyz,
utworow i dziel artystycznych

nie dotyczy

3. Wykaz czlonkostwa w redakcjach naukowych monografii.

nie dotyczy

4. Wykaz opublikowanych artykulow w czasopismach naukowych
(bez poz. wymienionych w pkt 1.2)

Wartos¢ IF pobrana z bazy danych Web of Science (WoS). Punkty Ministerialne zgodnie z
Wykazem czasopism punktowanych MEIN (zatgcznik do komunikatu Ministra Edukacji i
Nauki z 17 lipca 2023, oraz wczesniejsze wersje dokumentu) oraz Wykazem wydawnictw
publikujgcych recenzowane monografie naukowe (Zatgcznik do komunikatu Ministra Nauki i
Szkolnictwa Wyzszego z dnia 29 wrzesnia 2020 r.) .

Przy kazdej z publikacji podano:

e Impact factor: z roku publikacji | 5-letni wyliczony w roku 2022 | z roku 2022

® Punktacje MEIiN/MNiSW: z roku publikacji | z roku 2022.
Asterysk (*) oznacza punktacje sprzed zmiany zakresu w 2017 r. (1-50 pkt)
oznaczenie ( ©°) oznacza prace nie indeksowang przez Web of Science, ktérej dane o
cytatach pochodzq z bazy Google Scholar

® Liczbe cytowan (na dzien 30.08.2023)

Przed uzyskaniem stopnia doktora

P1.  Nawrot R, Barylski J, Tomaszewski L, Jerzak L, Gozdzicka-Jozefiak A, Jedrzejewski S,
Tryjanowski P. Identification of Bacterial Species in White Stork Chicks in Poland
Using PCR Method and Sequencing of Bacterial 16SrRNA. Polish Journal of
Environmental Studies. 2009;18(2).
doi: -
IF 0.9]1.7|1.8; MEIN 13*|40; Cyt. 4

WKLEAD HABILITANTA: wykonanie cze$ci badan PCR i izolacji mikroorganizméw,
udzial w edycji pracy

Po uzyskaniu stopnia doktora

P2.  Nawrot R, Barylski J, Schulze WX. Incorrectly annotated keratin derived peptide
sequences lead to misleading MS/MS data interpretation. Journal of proteomics.
2013;91:270-273.
d0i:10.1016/j.jprot.2013.07.009
IF 3.9]3.5/3.3; MEIN 35*|100; Cyt. 3



https://doi.org/10.1016/j.jprot.2013.07.009

P3.

P4,

P5.

P6.

P7.

WKLEAD HABILITANTA: analiza bioinformatyczna, wspotudzial w pisaniu i edycji
rac

Gabka M, Rusinska A, Barylski J. Molecular, morphological, and ecological differences
between the terrestrial and aquatic forms of Oxyrrhynchium speciosum (Brid.)
Warnst.(Brachytheciaceae). Journal of Bryology. 2014;36(3):180-190.
d0i:10.1179/1743282014Y.0000000101

IF 1.6]1.4/1.9; MEIN 20*|40; Cyt. 53

WKEAD HABILITANTA: amplifikacja markerow filogenetycznych, wykonanie analiz
filogenetycznych, wspoludzial w pisaniu i edycii pracy

Nawrot R, Barylski J, Nowicki G, Broniarczyk J, Buchwald W, Gozdzicka-Jozefiak A.
Plant antimicrobial peptides. Folia microbiologica. 2014;59:181-196.
d0i:10.1007/s12223-013-0280-4

IF 1.0]2.6/2.6; MEIN 15*|40; Cyt. 248

WKEAD HABILITANTA: wspotudzial w analizie prac zrodlowych, pisaniu 1 edycii
rac

Durzynska J, Przysiecka Lucja, Nawrot R, Barylski J, Nowicki G, Warowicka A,
Musidlak O, Gozdzicka-Jozefiak A. Viral and other cell-penetrating peptides as vectors
of therapeutic agents in medicine. Journal of Pharmacology and Experimental
Therapeutics. 2015;354(1):32-42.

doi:10.1124/jpet.115.223305

IF 3.7|3.9/3.5; MEIN 35*|140; Cyt. 47

WKLAD HABILITANTA: wspoludzial w analizie prac zrédlowych, pisaniu i edycji
rac

Messyasz B, Gabka M, Barylski J, Nowicki G, Lamentowicz L, Gozdzicka-Jozefiak A,
Rybak A, Dondajewska R, Burchardt L. Phytoplankton, culturable bacteria and their
relationships along environmental gradients in a stratified eutrophic lake. Carpathian
Journal of Earth and Environmental Sciences. 2015;10(1):41-52.

doi: -

IF 0.7|1.0|1.2; MEIN 15*]40; Cyt. 11

WKLAD HABILITANTA: izolacja mikroorganizmow heterotroficznych, molekularna i
bioinformatyczna analiza skladu gatunkowego bakterii na podstawie sekwenciji
markerow taksonomicznych 16S. wspotudziat w pisaniu i edycji pracy

Obregpalska-Steplowska A, Renaut J, Planchon S, Przybylska A, Wieczorek P, Barylski
J, Palukaitis P. Effect of temperature on the pathogenesis, accumulation of viral and


https://doi.org/10.1179/1743282014Y.0000000101
https://doi.org/10.1007/s12223-013-0280-4
https://doi.org/10.1124/jpet.115.223305

satellite RNAs and on plant proteome in peanut stunt virus and satellite RNA-infected
plants. Frontiers in Plant Science. 2015;6:903.

doi:10.3389/fpls.2015.00903

IF 4.5/6.8|5.6; MEIN 40*|140; Cyt. 30

WKLAD HABILITANTA: analizy bioinformatyczne, statystyczne oraz pomoc w
interpretacji wynikow 1 formulowaniu hipotez, wspdtudzial w pisaniu i edycji pracy

P8. Dziga D, Kokocinski M, Maksylewicz A, Czaja-Prokop U, Barylski J.
Cylindrospermopsin biodegradation abilities of Aeromonas sp. isolated from Rusatka
Lake. Toxins. 2016;8(3):55.
doi:10.3390/toxins8030055
IF 3.0]4.7|14.2; MEIN 35*|140; Cyt. 17

WKLEAD HABILITANTA: moja rola byla molekularna i bioinformatyczna analiza
markerow filogenetycznych, wspotudzial w edycji pracy

P9.  Krupovic M, Dutilh BE, Adriaenssens EM, Wittmann J, Vogensen FK, Sullivan MB,
Rumnieks J, Prangishvili D, Lavigne R, Kropinski AM. Taxonomy of prokaryotic
viruses: update from the ICTV bacterial and archaeal viruses subcommittee. Archives of
virology. 2016;161(4):1095-1099.
d0i:10.1007/s00705-015-2728-0
IF 2.0]12.4|2.7; MEIN 20*|70; Cyt. 66

WKEAD HABILITANTA: udzial w pracy naukowo-administracyjnej i dyskusjach
podkomitetu opisanych w raporcie

P10. Nawrot R, Barylski J, Lippmann R, Altschmied L, Mock HP. Combination of
transcriptomic and proteomic approaches helps to unravel the protein composition of
Chelidonium majus L. milky sap. Planta. 2016;244:1055-1064.
d0i:10.1007/s00425-016-2566-7
IF 3.3|4.8/4.3; MEIN 40*|100; Cyt. 19

WKEAD HABILITANTA: adnotacja genow 1 bioinformatyczne analizy porOwnawcze
oraz statystyczne

P11.  Slocinska M, Barylski J, Jarmuszkiewicz W. Uncoupling proteins of invertebrates: A
review. IUBMB life. 2016;68(9):691-699.
doi:10.1002/iub.1535
IF 3.1]4.54.6; MEIN 30*|100; Cyt. 18

WKLAD HABILITANTA: bioinformatyczna analiza r6znorodnosci i ewoluciji bialek,
interpretacja uzyskanych wynikow, wspotudziat w edycji pracy



https://doi.org/10.3389/fpls.2015.00903
https://doi.org/10.3390/toxins8030055
https://doi.org/10.3390/toxins8030055
https://doi.org/10.1007/s00705-015-2728-0
https://doi.org/10.1007/s00705-015-2728-0
https://doi.org/10.1007/s00425-016-2566-7
https://doi.org/10.1007/s00425-016-2566-7
https://doi.org/10.1002/iub.1535

P12.

P13.

P14.

P15.

P16.

Adriaenssens EM, Krupovic M, Knezevic P, Ackermann HW, Barylski J, Brister JR,
Clokie MR, Duffy S, Dutilh BE, Edwards RA. Taxonomy of prokaryotic viruses: 2016
update from the ICTV bacterial and archaeal viruses subcommittee. Archives of
virology. 2017;162(4):1153-1157.

d0i:10.1007/s00705-016-3173-4

IF 2.1]12.4|2.7; MEIN 20*|70; Cyt. 36

WKEAD HABILITANTA: udzial w pracy naukowo-administracyjnej i dyskusjach
podkomitetu opisanych w raporcie

Celinski K, Kijak H, Barylski J, Grabsztunowicz M, Wojnicka-Poéttorak A, Chudzinska
E. Characterization of the complete chloroplast genome of Pinus uliginosa (Neumann)
from the Pinus mugo complex. Conservation Genetics Resources. 2017;9:209-212.
d0i:10.1007/s12686-016-0652-6

IF 0.7]0.7|1.1; MEIN 20*|40; Cyt. 7

WKEAD HABILITANTA: bioinformatyczna analiza sekwencji genomu (wspoélnie z
Kijak H), wspoludzial w edycii pracy

Adriaenssens EM, Wittmann J, Kuhn JH, Turner D, Sullivan MB, Dutilh BE, Jang HB,
van Zyl LJ, Klumpp J, Lobocka M. Taxonomy of prokaryotic viruses: 2017 update from
the ICTV Bacterial and Archaeal Viruses Subcommittee. Archives of virology.
2018;163(4):1125-1129.

doi:10.1007/s00705-018-3723-z

IF 2.2|2.4|2.7; MEIN 20*|70; Cyt. 60

WKEAD HABILITANTA: udzial w pracy naukowo-administracyjnej i dyskusjach
podkomitetu opisanych w raporcie

Shan J, Ramachandran A, Thanki AM, Vukusic FB, Barylski J, Clokie MR.
Bacteriophages are more virulent to bacteria with human cells than they are in bacterial
culture; insights from HT-29 cells. Scientific reports. 2018;8(1):5091.
d0i:10.1038/s41598-018-23418-y

IF 4.0/4.94.6; MEIN 40*|140; Cyt. 59

WKLAD HABILITANTA: konsultacja zagadnien filogenetycznych i genomicznych

Dziga D, Kokocinski M, Barylski J, Nowicki G, Maksylewicz A, Antosiak A, Bana$
AK, Strzatka W. Correlation between specific groups of heterotrophic bacteria and
microcystin biodegradation in freshwater bodies of central Europe. FEMS Microbiology
Ecology. 2019;95(11):fiz162.

doi:10.1093/femsec/fiz162

IF 3.6/5.0]4.2; MEIN 100|140; Cyt. 13



https://doi.org/10.1007/s00705-016-3173-4
https://doi.org/10.1007/s00705-016-3173-4
https://doi.org/10.1007/s12686-016-0652-6
https://doi.org/10.1007/s12686-016-0652-6
https://doi.org/10.1007/s00705-018-3723-z
https://doi.org/10.1007/s00705-018-3723-z
https://doi.org/10.1038/s41598-018-23418-y
https://doi.org/10.1038/s41598-018-23418-y
https://doi.org/10.1038/s41598-018-23418-y
https://doi.org/10.1093/femsec/fiz162

P17.

P18.

P19.

P20.

WKLEAD HABILITANTA: moja rola byla molekularna i bioinformatyczna analiza
danych metagenomowych., wspotludzial w edycii pracy

Adriaenssens EM, Sullivan MB, Knezevic P, van Zyl LJ, Sarkar BL, Dutilh BE,
Alfenas-Zerbini P, Lobocka M, Tong Y, Brister JR, Moreno Switt Al, Klumpp J, Aziz
RK, Barylski J, Uchiyama J, Edwards RA, Kropinski AM, Petty NK, Clokie MRJ,
Kushkina Al, Morozova VV, Duffy S, Gillis A, Rumnieks J, Kurtbdke i, Chanishvili N,
Goodridge L, Wittmann J, Lavigne R, Jang HB, Prangishvili D, Enault F, Turner D,
Poranen MM, Oksanen HM, Krupovic M. Taxonomy of prokaryotic viruses: 2018-2019
update from the ICTV Bacterial and Archaeal Viruses Subcommittee. Archives of
virology. 2020;165(5):1253-1260.

doi:10.1007/s00705-020-04577-8

IF 2.5[2.4]2.7; MEIN 70|70; Cyt. 95

WKEAD HABILITANTA: udzial w pracy naukowo-administracyjnej i dyskusjach
podkomitetu opisanych w raporcie

Coutinho FH, Zaragoza-Solas A, Lopez-Pérez M, Barylski J, Zielezinski A, Dutilh BE,
Edwards R, Rodriguez-Valera F. RaFAH: Host prediction for viruses of Bacteria and
Archaea based on protein content. Patterns. 2021;2(7)
doi:10.1016/j.patter.2021.100274

IF n.d.|6.5|6.5; MEIN 20|20; Cyt. 27

WKLAD HABILITANTA: pomoc w projektowaniu testdw sprawdzajacych jakosé
przewidywan programu oraz interpretacji znaczenia biologicznego wynikdéw oraz
wspoludziatl w edycii pracy

Zielezinski A, Barylski J, Karlowski WM. Taxonomy-aware, sequence similarity
ranking reliably predicts phage—host relationships. BMC Biol. 2021;19(1):223.
doi:10.1186/s12915-021-01146-6

IF 7.3|7.1|5.4; MEIN 140|140; Cyt. 9

WKLAD HABILITANTA: pomoc w dostosowaniu zalozen algorytmu do specvfiki
genomoOw bakteriofagowych oraz interpretaciji biologicznego znaczenia wynikow,
wspoludzial w pisaniu 1 edycii pracy

Krupovic M, Turner D, Morozova V, Dyall-Smith M, Oksanen HM, Edwards R, Dutilh
BE, Lehman SM, Reyes A, Baquero DP, Sullivan MB, Uchiyama J, Nakavuma J,
Barylski J, Young MJ, Du S, Alfenas-Zerbini P, Kushkina A, Kropinski AM, Kurtboke
I, Brister JR, Lood C, Sarkar BL, Yigang T, Liu Y, Huang L, Wittmann J, Chanishvili N,
van Zyl LJ, Rumnieks J, Mochizuki T, Jalasvuori M, Aziz RK, Lobocka M, Stedman
KM, Shkoporov AN, Gillis A, Peng X, Enault F, Knezevic P, Lavigne R, Rhee SK,
Cvirkaite-Krupovic V, Moraru C, Moreno Switt Al, Poranen MM, Millard A,
Prangishvili D, Adriaenssens EM. Bacterial Viruses Subcommittee and Archaeal Viruses
10


https://doi.org/10.1007/s00705-020-04577-8
https://www.cell.com/patterns/fulltext/S2666-3899(21)00100-8?_returnURL=https%3A%2F%2Flinkinghub.elsevier.com%2Fretrieve%2Fpii%2FS2666389921001008
https://doi.org/10.1186/s12915-021-01146-6

P21.

p22.

P23.

P24.

Subcommittee of the ICTV: update of taxonomy changes in 2021. Archives of virology
2021;166(11):3239-3244.

d0i:10.1007/s00705-021-05205-9

IF 2.6]2.4|2.7; MEIN 70|70; Cyt. 12

WKELAD HABILITANTA: udzial w pracy naukowo-administracyjnej i dyskusjach
podkomitetu opisanych w raporcie

Nawrot R, Musidlak O, Barylski J, Nowicki G, Baldysz S, Czerwoniec A, Gozdzicka-
Jozefiak A. Characterization and expression of a novel thaumatin-like protein (CcTLP1)
from papaveraceous plant Corydalis cava. International Journal of Biological
Macromolecules. 2021;189:678-689.

doi:10.1016/j.ijbiomac.2021.08.067

IF 8.0|7.8/8.2; MEIN 100|100; Cyt. 0

WKEAD HABILITANTA: analiza filogenetyczna biatek TLP, interpretacja wynikow
bioinformatycznych

Roach MJ, McNair K, Michalczyk M, Giles SK, Inglis LK, Pargin E, Barylski J, Roux
S, Decewicz P, Edwards RA. Philympics 2021: Prophage Predictions Perplex Programs.
Published online April 8, 2022. [version 2]

doi:10.12688/f1000research.54449

IF n.d.|n.d.|n.d.; MEIN n.d.[70; Cyt. 13¢5

WKLEAD HABILITANTA: udzial w implementacii czesci narzedzi bioinformatycznych
1 ocenie wynikow ich dzialania

Albrycht K, Rynkiewicz AA, Harasymczuk M, Barylski J, Zielezinski A. Daily Reports
on Phage-Host Interactions. Frontiers in Microbiology. 2022;13. Accessed September 7,
2023.

10.3389/fmich.2022.946070

IF 5.2/6.2|5.2; MEIN 140[140; Cyt. 1

WKELAD HABILITANTA: konsultacja zagadnieh zwiazanych z genomika i taksonomia
fagdw, a takze pomoc przy projektowaniu niektérych rozwiazan interfejsu uzytkownika
oraz wspotudzial w pisaniu i1 edycii pracy

Miernikiewicz P, Barylski J, Wilczak A, Drago$ A, Rybicka I, Baldysz S, Szymczak A,
Dogsa I, Rokush K, Harhala MA, Ciekot J, Ferenc S, Gnus J, Witkiewicz W, Dabrowska
K. New Phage-Derived Antibacterial Enzyme PolaR Targeting Rothia spp. Cells.
2023;12(15):1997.

doi:10.3390/cells12151997

IF 6.0/6.7/6.0; MEIN 140|140; Cyt. 0

WKLAD HABILITANTA: analiza (zlozenie i sortowanie) danych metagenomicznych,
11



https://doi.org/10.1007/s00705-021-05205-9
https://doi.org/10.1016/j.ijbiomac.2021.08.067
https://doi.org/10.12688/f1000research.54449
https://doi.org/10.3389/fmicb.2022.946070
https://doi.org/10.3390/cells12151997

P25.

bioinformatyczna identyfikacja enzymow o wlaSciwosciach bakteriobdjczych,
przewidywanie wlasciwosci zidentyfikowanych enzymow, wspdtudzial w pisaniu i

edycji pracy

Turner D, Shkoporov AN, Lood C, Millard AD, Dutilh BE, Alfenas-Zerbini P, van Zyl
LJ, Aziz RK, Oksanen HM, Poranen MM, Kropinski AM, Barylski J, Brister JR,
Chanisvili N, Edwards RA, Enault F, Gillis A, Knezevic P, Krupovic M, Kurtboke I,
Kushkina A, Lavigne R, Lehman S, Lobocka M, Moraru C, Moreno Switt A, Morozova
V, Nakavuma J, Reyes Mufnoz A, Riimnieks J, Sarkar B, Sullivan MB, Uchiyama J,
Wittmann J, Yigang T, Adriaenssens EM. Abolishment of morphology-based taxa and
change to binomial species names: 2022 taxonomy update of the ICTV bacterial viruses
subcommittee. Archives of virology 2023;168(2):74.

doi:10.1007/s00705-022-05694-2

IF 2.7|2.42.7; MEIN 70[70; Cyt.0

WKELAD HABILITANTA: udzial w pracy naukowo-administracyjnej i dyskusjach
podkomitetu opisanych w raporcie

Podsumowujac, jestem autorem lub wspoétautorem 34 publikacji naukowych (9 ujetych w

osiggnigciu oraz 25 poza nim), w tym:

3 jako pierwszy autor
2 jako rownorzedny drugi autor
4 jako autor korespondencyjny

3 jako ostatni autor

Wykaz osiggnieé¢ projektowych, konstrukcyjnych, technologicznych (z zaznaczeniem
pozycji niewymienionych w pkt 1.3).

nie dotyczy

6. Wykaz publicznych realizacji dziel artystycznych (z zaznaczeniem pozycji

niewymienionych w pkt 1.3).

nie dotyczy

7. Wykaz wystapien na krajowych lub mi¢dzynarodowych konferencjach naukowych lub

artystycznych, z wyszczegolnieniem przedstawionych wykladow na zaproszenie i
wykladow plenarnych.

Przed uzyskaniem stopnia doktora

12


https://doi.org/10.1007/s00705-022-05694-2

Mazur W, Barylski J, Messyasz B, Gagbka M, Rybak A, Burchardt L, Gozdzicka- J6zefiak
A "Rerlations between microorganisms in goreckie lake (Greater Poland National park)”
plakat, Mikroorganizmy w srodowisku- od ekologii do technologii - VI Ogdlnopolska
Konferencja Hydromikrobiologiczna, Gdansk-Gdynia 2010

Mazur W, Barylski J, Messyasz B, Gabka M, Rybak A, Burchardt L, Gozdzicka-J6zefiak A
"Rozpoznanie sktadu gatunkowego bakterii w Jeziorze Goreckim (Wielkopolski Park
Narodowy)" komunikat ustny, Srodowiskowe Zrédia zagrozer zdrowotnych, Kazimierz
Dolny 2010

Barylski J, Mazur W, Messyasz B, Gabka M, Rybak A, Burchardt 1, Gozdzicka- Jozefiak A
"Microorganisms composition in the horizontal and vertical profiles of Goreckie Lake"
komunikat ustny, Taksonomia Krélowg Nauk — Glony w calej krasie, Krakow/Niedzica 2010

Barylski J, Messyasz B, Mazur W, Gabka, Rybak A, Nowicki G, Burchardt L, Gozdzicka-
Jozefiak A "Seasonal changes in microbial comunities composition in Goéreckie Lake
(Wielkopolska, Poland)" plakat, MICOM 2010 - PhD Conference on Microbial
Communication, Jena 2010

Barylski J, Nawrot R, Gozdzicka-Jozefiak A ”Gene encoding Taumatin — like protein from
Hollowroot (Corydalis cava) the novel member of TLP family” plakat, 10th German Peptide
Symposium, Berlin 2011

Barylski J, Nawrot R, Gozdzicka-Jozefiak A ,,The gene for thaumatin-like protein from
Hollowroot (Corydalis cava) as putative part of its defence system” plakat, 1l Konferencja
Naukowo-Dydaktyczna Wydziatu Biologii Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu,
Poznan 2012

Po uzyskaniu stopnia doktora

Kujawa N, Nowicki G, Barylski J ,,@alys1 nowy enzybiotyk z faga phiAGATE”, plakat, 11l
Konferencja Naukowo-Dydaktyczna Wydziatu Biologii UAM - Wyzwania wspélczesnej
biologii, biotechnologii, bioinformatyki i ochrony srodowiska, Poznan 2012

Lavigne R, Yamada T, Wittmann J, Vogensen FK, Sullivan MB, Rumnieks J, Prangishvili D,
Kuhn JH, Krupovic M, Kropinski AM, Klumpp J, Gillis A, Enault F, Edwards RA, Dutilh
BE, Duffy S, Clokie MRC, Barylski J, Ackermann HW, Adriaenssens EM “The Taxonomy
of Bacterial Viruses: An Update from the International Committee on Taxonomy of Viruses
(ICTV)” plakat, 21st Biennial Evergreen International Phage Meeting, Evergreen State
College USA 2015

Barylski J “(Meta)genomic methods in the monitoring and analysis of cyanobacterial
blooms”, komunikat ustny na zaproszenie, “CyanoStop 2017”, Krakow 2017

Wojnarowski F, Majewska M, Krakowiak M, Nowicki G, Musidlak O, Barylski J, “Phage
discovery with student researchers - a report from the battlefield” komunikat ustny,
Bacteriophages in science and in practice - mini-sympozium, Warszawa 2019
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e \Wojnarowski F, Barylski J, Tomaszewska M, Morawska M, Weglewska M, Musidlak O
“Optimization of propagation and purification methods for Bastille bacteriophage in the
context of their use for control of pathogenic and harmful Bacillus bacteria” plakat, V
Konferencja Naukowo-Dydaktyczna Wydziatu Biologii UAM, Poznan. 2019

8. Wykaz udzialu w komitetach organizacyjnych i naukowych konferencji krajowych lub
miedzynarodowych, z podaniem pelnionej funkcji.

Wspodtorganizator konferencji EMBO “Viruses of Microbes” we Wroctawiu, 2018.
9. Wykaz uczestnictwa w pracach zespolow badawczych realizujacych projekty
finansowane w drodze konkurséow krajowych lub zagranicznych, z podzialem na

projekty zrealizowane i bedace w toku realizacji, oraz z uwzgl¢dnieniem informacji o
pelnionej funkcji w ramach prac zespotow.

Zrealizowane przed uzyskaniem stopnia doktora:

nie dotyczy

Zrealizowane po uzyskaniu stopnia doktora:

e Kierownik grantu NCN PRELUDIUM nr 2011/01/N/NZ9/00760 ‘“Biologia nowo
odkrytego bakteriofaga phiAGATE 1 jego rola w ekosystemie jeziora eutroficznego”
(2016-2020, 149 800 zt)

e Kierownik grantu NCN SONATA nr 2016/23/D/NZ2/00435 “Mechanizmy ekspres;ji
gendéw u fagdw z grupy Bastille: klucz do ich potencjalnych zastosowan” (2017-2022, 658
850 zt)

e Kierownik grantu CEDROB Wspieramy rozwoj “Bakteriofagi dla bezpiecznej zywnosci”
(2017, 20 000 zt, grant CSR finansowany przez firme¢ prywatng)

e Opiekun naukowy grantu Studenckie kola naukowe tworza innowacje nr
SKN/SP/495823/2021 “Modernizacja innowacyjnego programu PhageBlaster stuzacego
do przewidywania interakcji fag-gospodarz” (finansowanego ze Srodkow Ministerstwa
Edukacji i Nauki, kierownik Michalina Krakowiak, 2020-2021, 62 890 zt)

e Opiekun naukowy BESTStudentGRANT nr 529.020 “Analiza poréwnawcza roéznych
technik konserwowania bakteriofagéw z grupy Bastille w kontekscie ich zastosowanie do
zwalczania chorobotworczych 1 niepozadanych Dbakterii z rodzaju Bacillus”

(finansowanego ze srodkoéw programu ,,Inicjatywa doskonatosci — uczelnia badawcza” ID-
UB przyznanych UAM, kierownik Filip Wojnarowski, 2017 - 2018, 5 000 zt)

e Opiekun naukowy grantu Study@research nr 049/34/UAM/0044 “Opracowanie
wydajnej metody izolacji wirusowego DNA ze szczatkow roslinnych” (finansowanego ze

srodkow programu ,,Inicjatywa doskonatosci — uczelnia badawcza” ID-UB przyznanych
UAM, kierownik Filip Wojnarowski, 2022-2023, 5 000 zt)

W toku realizacji:
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Kierownik grantu NCBR LIDER nr 5/0023/L-10/18/NCBR/2019 "EcoZybiotics —
innowacyjna metoda izolacji enzybiotykow dla weterynarii 1 biotechnologii" (2019-2023,
1 430 000 zt)

10. Wykaz czlonkostwa w miedzynarodowych lub krajowych organizacjach i
towarzystwach naukowych wraz z informacja o pelnionych funkcjach.

0Od 2014 cztonek Miedzynarodowego Komitetu Taksonomii Wiruséw (ICTV). W latach
2014-2019 kierownik grupy badawczej wirusow Bacillus, od 2019 roku grupy badawczej do
spraw wirusow z rodziny Herelleviridae.

11. Wykaz stazy w instytucjach naukowych lub artystycznych, w tym zagranicznych, z
podaniem miejsca, terminu, czasu trwania stazu i jego charakteru.

2017 — trzymiesigczny staz w Zespole Metagenomiki Uniwersytetu w Utrechcie
(Krolestwo Niderlandow). Staz zapoczatkowal wieloletnia wspotprace z kierownikiem
zespolu prof. Basem E. Dutilhem, Efektem wspotpracy jest szereg artykutow
Os7,0s9,P9,P12,P14,P17,P18,P20.P25 dotyczacych metagenomiki, nowych metod

bioinformatycznych i systematyki wirusoéw.

2015 - miesigczny staz badawczy w Katedrze Infekcji, Odpornosci i Stanu Zapalnego,
Wydziatu Nauk Medycznych, Uniwersytetu w Leicester (Zjednoczone Krélestwo Wielkiej
Brytanii i Irlandii Potnocnej). Podczas tego wyjazdu prowadzitem pod kierunkiem prof.
Marthy R.J. Clokie prace nad bakteriofagami Clostridioides, ktore zostaly opisane w
publikacjach ©s3F15,

2015 - dwumiesigczny staz badawczy w Instytutcie Immunologii 1 Terapii Doswiadczalnej
PAN im. Ludwika Hirszfelda we Wroctawiu. Podczas tego wyjazdu prowadzitem pod
kierunkiem prof. Krystyny Dabrowskiej prace nad bakteriofagami Streptococcus, ktére
zakonczyty sie publikacja °=, a p6zniejsze rozszerzenie wspotpracy na badania dotyczace
identyfikacji i produkcji endolizyn zaowocowaty artykutem P24 oraz zgloszeniem

patentowym.

12. Wykaz czlonkostwa w komitetach redakcyjnych i radach naukowych czasopism wraz z
informacja o pelnionych funkcjach (np. redaktora naczelnego, przewodniczacego rady
naukowej, itp.).

13.

Goscinnie, redaktor specjalnego wydania ,,Bacteriophage Biology: From Genomics to
Therapy” czasopisma International Journal of Molecular Sciences (IF 5.6]6.2|5.6; MEIN
140|140)

Wykaz recenzowanych prac naukowych lub artystycznych, w szczegolnosci
publikowanych w czasopismach mi¢dzynarodowych.

Bylem recenzentem czterech prac w czasopismach o zasiegu miedzynarodowym (dane z Web
of Science - Clarivate z dnia 15.09.2023):
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e PLOS ONE: PONE-D-14-15737
1 praca 2014; IF 3.2|3.8/3.7; MEiN 40*[140

e Virology Journal: VIRJ-D-17-00502, VIRJ-D-20-00474R3
2 prace 2017, 2020; IF 2.4|3.9|4.8; MEIN 20*|70

e Microbial Ecology: MECO-D-20-00204
1 praca 2020; IF 4.5|4.2|13.6; MEIN 100|140

14. Wykaz uczestnictwa w programach europejskich lub innych programach
miedzynarodowych.

e Wspdtorganizator warsztatow dla uczniow liceum i szkot podstawowych w ramach
projektu: “PAFSE - Partnerships for science education” finansowanym ze §rodkéw
programu Horizon 2020 (SEP-210673304, koordynator prof. UAM dr hab. Eliza
Rybska).

e W latach 2018-2019 organizowatem wizyty edukacyjne w niemieckich firmach
biotechnologicznych i centrach wspdtpracy naukowo-przemystowej dla studentéw UAM
w ramach programu NCBR POWR.03.01.00-00-K388 / 16.

15. Wykaz udzialu w zespolach badawczych, realizujacych projekty inne niz okreslone w
pkt. 11.9.

e W 2021 roku podjatem wspotprace z zespotem doktora Roacha i profesora Edwardsa z
Akceleratora do spraw Eksploracji Mikrobiomu Uniwersytetu Flindersa w Adelajdzie
(Australia). Nasza wspolna praca miala na celu ocen¢ jakosci przewidywan réznych
programo6w shuzacych do wykrywania profagdéw w genomach bakterii, co zaowocowato

publikacjg 22,

e (Od 2021 roku wspotpracuj¢ z zespotem doktora Felipe Hernandesa Coutinho oraz prof.
Francisco Rodrigueza-Valery z Zaktadu Produkcji Roslinnej i Mikrobiologii z
Uniwersytetu Miguela Herndndeza w Alicante (Hiszpania). W wyniku tej wspotpracy
powstata publikacja ®8, w ktérej opisaliémy RaFAH - nowy program wykorzystujacy

uczenie maszynowe do przewidywania interakcji wirusow i ich gospodarzy.

e W 2021 roku za posrednictwem profesora Mikotaja Kokocinskiego z UAM nawigzatem
wspotprace prof. Dariuszem Dzigg z Pracowni Metabolomiki Uniwersytetu
Jagiellonskiego w Krakowie. Nasze wspolne badania dotycza bakterii zdolnych do
rozktadu toksyn sinicowych. Wyniki tej wspotpracy opisano w pracach "&F16

16. Wykaz uczestnictwa w zespolach oceniajacych wnioski o finansowanie badan, wnioski
o przyznanie nagréd naukowych, wnioski w innych konkursach majacych charakter
naukowy lub dydaktyczny.

nie dotyczy
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I1l.  WSPOLPRACA Z OTOCZENIEM SPOLECZNYM I
GOSPODARCZYM

1. Wykaz dorobku technologicznego.

nie dotyczy

2. Wspolpraca z sektorem gospodarczym.

nie dotyczy

3. Wykaz uzyskanych praw wlasnosci przemyslowej, w tym uzyskanych patentow
krajowych lub miedzynarodowych.

Whioski patentowe:

e Jestem wspodtautorem wniosku patentowego ,,Polipeptyd 1 jego zastosowanie jako srodek
bakteriobojczy wobec bakterii Rothia sp” (P.445254) wraz z zespolem pracowni
Samodzielnego Laboratorium Bakteriofagowego IITD PAN we Wroctawiu.

WKLAD HABILITANTA: Mé6j wkiad w powstanie wniosku polegal na zaplanowaniu i
wykonaniu badan bioinformatycznych ktoére doprowadzity do odkrycia nowego enzymu
(wraz z doktorantka, Sophia Baldysz). W zgloszeniu zostal on oceniony na 20%.

4. Wykaz wdrozonych technologii

nie dotyczy

5. Wykaz wykonanych ekspertyz lub innych opracowan wykonanych na zamoéwienie
instytucji publicznych lub przedsi¢biorcow.

e Ekspertyza 11/1915-1/07/2020/2020; “Wykonanie badan eksperckich i przeprowadzenie
testow laboratoryjnych polegajacych na walidacji wynikéw dziatania narzedzia in silico
Camino” dla Camino Science Sp. z 0.0.

e Ekspertyza JG-171/2022-UCITT; “Wykonanie badan eksperckich i przeprowadzenie
analizy do identyfikacji sekwencji potencjalnie kodujacych biatka lityczne pochodzenia
bakteriofagowego 1 bakteryjnego w materiale pochodzacym z sekwencjonowania metoda
NGS prob metagenomowych pozyskiwanych z bioptatow pobieranych od pacjentow (do
200 prob) oraz we wskazanych przez Zamawiajacego bazach danych genomowych” praca
wykonana dla IITD PAN we Wroctawiu.

6. Wykaz udzialu w zespolach eksperckich lub konkursowych
nie dotyczy
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7. Wykaz projektow artystycznych realizowanych ze Srodowiskami pozaartystycznymi.

nie dotyczy

IV. DANE NAUKOMETRYCZNE

Przed doktoratem opublikowana zostala jedynie jedna praca o wskaznikach: IF 0.9]1.7|1.8; MEiIN
13*|40 cytowana dotychczas 4 razy. aczny dorobek podsumowano w ponizszej tabeli:

wg. roku 5-letni wg. listy z

publikacji: (2022) roku 2023
Sumaryczny Impact Factor 113,4 139,8 129,9
Sumaryczna liczba punktéw MEIN (2023): 2033* n.d. 3370
Wedhug bazy: WoS Scopus Scholar
Liczba indeksowanych publikacji: 35 33 39
Indeks Hirscha: 17 17 18
Liczba cytowan: 980 1046 1585
- bez autocytowan 954 n.d. n.d.
Whiosek patentowy 1

(*) metryka zawiera publikacje oceniane sprzed zmiany zakresu punktow w 2017 r.
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