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Ocena osiggnig¢cia naukowego pt. ,,Ewolucyjne czynniki ksztaltujace zmiennos$¢
genetyczng u pasozytow oraz ich gospodarzy - genomika modelowych gatunkow z
rodzaju Poecilia i Gyrodactylus” stanowigcego podstawe ubiegania si¢ o nadanie stopnia
doktora habilitowanego oraz dorobku naukowego, dziatalnosci badawczej w kilku osrodkach
oraz wspoélpracy migdzynarodowej dr Mateusza Konczala zatrudnionego w Pracowni
Biologii Ewolucyjnej, Wydziat Biologii, Uniwersytet im Adama Mickiewicza w Poznaniu i
wszczetego w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne na
wyzej wymienionym Wydziale 1 Uniwersytecie.

Na recenzenta ww. osiggni¢¢ zostatem powotany decyzjg Rady Naukowej Dyscypliny Nauki
Biologiczne Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu (pismo nr WB-203-023/2024
z dnia 11.06.2024 r.) Niniejszg recenzj¢ sporzadzitem po zapoznaniu si¢ z kompletem
materiatdéw dotyczacych ww. postepowania habilitacyjnego: wniosku dr Mateusza Konczala z
dnia 29 lutego 2024 r. skierowanego na Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu za
posrednictwem Rady Doskonatos$ci Naukowej jak i 24 zatacznikow. Wymienione materialy
umozliwiajg przeprowadzenie oceny osiggni¢¢ naukowo-badawczych, pracy badawczej w
kilku o$rodkach 1 wspotpracy miedzynarodowej habilitanta zgodnie z art. 221 ust. 8 ustawy z
dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. 2023 r., poz. 742 ze zm.)
art. 178 ust. 2. p.s.w.n. oraz par. 43., ust. 1. Pkt.3. Statutu Uniwersytetu im. Adama
Mickiewicza w Poznaniu z dnia 28.06.2021 r.

1. Sylwetka habilitanta

Dr Mateusz Konczal uzyskat tytut magistra Biologii w 2011 r. na Wydziale Biologii i Nauk
o Ziemi, Uniwersytet Jagiellonski w Krakowie. Tytut jego pracy brzmiat: ,,Struktura i
zmienno$¢ gendw MHC I u nornicy rudej”. Zaledwie 4 lata pdzniej, bo 9 lipca 2015 r.
uzyskal on stopien doktora nauk biologicznych w dyscyplinie ekologia na Wydziale Biologii i
Nauk o Ziemi, Uniwersytet Jagiellonski. Promotorem tej rozprawy byt prof. dr hab. Wiestaw
Babik z UJ. Obroniona przez niego rozprawa doktorska pt.: ,,Molecular basis of adaptation in
the bank vole” zostata uznana za wybitng, co potwierdzajg stosowne dyplomy wydane przez
INOS UJ w Krakowie oraz JM Rektora UJ w dniu 8 listopada 2016 r. Oznacza to, ze
spelniona jest przeslanka pierwsza warunkujaca nadanie stopnia doktora
habilitowanego.

Od roku 2016 do chwili obecnej dr Mateusz Konczal jest zatrudniony w Pracowni Biologii
Ewolucyjnej na Wydziale Biologii, Uniwersytet im. A. Mickiewicza w Poznaniu. W swoich

badaniach koncentruje si¢ si¢ on m.in. na genomice ewolucyjnej naturalnych populacji
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pasozytow, a takze na badaniu struktury genetycznej populacji nornicy rudej w Wielkiej
Brytanii jak i okreslaniu roli doboru ptciowego w czyszczeniu obcigzenia mutacyjnego z
genomu rozkruszka hiacyntowego. W swoich badaniach stosuje on analizy genomowe jak i
zaawansowane obliczenia bioinformatyczne. Na podstawie zalagczonych informacji nalezy
uznac, ze ma on ponadprzeci¢tne kwalifikacje 1 umiejetnosci w ww. analizach, co w erze
genomiki ma ogromne znaczenie, gdyz pozwala dokonywa¢ fundamentalnych odkry¢

naukowych 1 empirycznie testowaé rézne hipotezy ewolucyjne.

2. Ocena osiagniecia naukowego dr Mateusza Konczala pt. ,,Ewolucyjne czynniki
ksztaltujace zmienno$¢ genetyczng u pasozytéw oraz ich gospodarzy - genomika
modelowych gatunkow z rodzaju Poecilia i Gyrodactylus”

Jako podstawe do ubiegania si¢ o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego dr
Mateusz Konczal przedstawit spojne i merytorycznie znaczace osiggni¢cie naukowe, w
ktorego sktad wchodzi 6 prac opublikowanych w latach 2020-2024. Ukazaty si¢ one w bardzo
dobrych czasopismach naukowych (100-140 pkt. MNiSW) w obiegu migdzynarodowym, a
ich taczny IF wynosi 39,8. Habilitant jest pierwszym autorem w trzech ww. pracach,
korespondencyjnym w 4, a ostatnim w dwoch. Doktadnie okres§la on swoj wktad w powstanie
kazdej z prac, m.in. uzyskat srodki na analizy, brat on udzialt w planowaniu badan jak i panelu
SNP, wykonywat analizy bioinformatyczne analizujac genomy i identyfikujac polimorfizmy
oraz geny, na ktére dziata dobodr interpretowat wyniki i pisat oraz redagowat maszynopisy
tych prac. Do jego wniosku dotaczone zostaty stosowne i jednoznacznie opisane
o$wiadczenia wszystkich wspotautorow ponizszych szesciu prac habilitanta wchodzacych w
sktad osiggniecia naukowego:

1. Konczal M, Przesmycka KJ, Mohammed RS, Phillips KP, Camara F, Chmielewski S,
Hahn C, Guigo R, Cable J, Radwan J. 2020a. Gene duplications, divergence and
recombination shape adaptive evolution of the fish ectoparasite Gyrodactylus
bullatarudis. Molecular Ecology, 29(8), 1494-1507.

2. Konczal M, Przesmycka KJ, Mohammed RS, Hahn C, Cable J, Radwan J. 2021.
Expansion of frozen hybrids in the guppy ectoparasite, Gyrodactylus turnbulli.
Molecular Ecology, 30(4), 1005-1016.

3. Walsman JC, Janecka MJ, Clark DR, Kramp RD, Rovenolt F, Patrick R, Mohammed
R, Konczal M, Cressler CE, Stephenson JF. 2022. Shoaling guppies evade predation
but have deadlier parasites. Nature Ecology & Evolution, 1-10.

4. Konczal M, Ellison AR, Phillips KP, Radwan J, Mohammed RS, Cable J, Chadzinska
M. 2020b. RNA - Seq analysis of the guppy immune response against Gyrodactylus
bullatarudis infection. Parasite Immunology, 42(12), e12782.
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5. Burda K, Konczal M. 2023. Validation of machine learning approach for direct
mutation rate estimation. Molecular Ecology Resources. 23(8), 1757-1771.

6. Charlesworth D*, Qiu S, Bergero R, Gardner J, Keegan K, Yong L, Hastings A,
Konczal M. 2024. Has recombination changed during the recent evolution of the
guppy Y chromosome?. Genetics, 226(1), iyad198.

W publikacji 1 habilitant wraz z miedzynarodowym zespotem sekwencjonowat i anotowat
genom Gyrodactylus bullatarudis, co umozliwito identyfikacje genow ewoluujgcych pod
wplywem doboru kierunkowego w linii prowadzacej do badanego gatunku oraz opisanie
genow zroznicowanych pomiedzy poszczegdlnymi populacjami gospodarzy aa takze
testowanie mozliwej obecnosci gatunkéw kryptycznych. Habilitant zidentyfikowat ponad 300
gendéw z utrwalonymi allelami w poszczegdlnych populacjach oraz wykryl niedawna
hybrydyzacj¢ miedzy dwoma zréznicowanymi liniami tego pasozyta, ktora ma istotne
znaczenie w ewolucji adaptacyjnej tego gatunku. Cickawym spostrzezeniem jest to, ze jedna
ze zidentyfikowanych rodzin genéw wykazywata podobienstwo do gendow ulegajacych
ekspresji w cerkariach schistosomy, wiec niezbednych do penetracji bariery skornej
gospodarza.

W drugiej publikacji habilitant badal genomy Gyrodactylus turnbulli (kolejny gatunek
pasozyta gupikow) 1 wykazal wysokg heterozygotycznos$¢ osobnikow w Tobago bedaca
zapewne wynikiem niedawnej hybrydyzacji. Bardzo szybkie rozprzestrzenianie si¢ hybryd w
populacjach z Tobago byto spowodowane ich silng przewaga selekcyjng nad miejscowym
genotypem i rekombinantami pochodzacymi z rozmnazania ptciowego. Co ciekawe, wykryte
w ww. pracach wzorce ewolucji sg odmienne, gdyz u G. bullatarudis, rekombinacja
spowodowata utrwalenie si¢ korzystnych kombinacji alleli (artykut 1), natomiast u G.
turnbulli, rozmnazanie bezptciowe doprowadzito do ,,zamrozenia” wysokiej
heterozygotycznosci w catym genomie (artykut 2). W publikacji 3 habilitant z zespotem
wykazat kompromis ewolucyjny pomiedzy intensywnoscig infekcji a zdolno$cig do transmisji
pasozytow oraz dziatanie doboru stabilizujacego, maksymalizujacego dostosowanie
pasozytow z rodzaju Gyrodactylus dla posrednich warto$ci zjadliwosci i zdolno$ci do
transmisji. Ciekawym wynikiem bylo wykrycie, ze utrzymywanie dystansu socjalnego
gospodarzy moze prowadzi¢ do ewolucji mniejszej zjadliwosci pasozytow

Publikacja 4 dotyczyta porownania profili ekspresji genéw pomiedzy zainfekowanymi i

niezainfekowanymi osobnikami gupikoéw z zastosowaniem catych transkryptomow i
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habilitant wykazat zroznicowang ekspresje w genach zwigzanych z nieswoista, jak i nabytg
odpowiedzig immunologiczng. Wyniki tej pracy dostarczyty pokaznej liczby genow
potencjalnie zaangazowanych w odpowiedZ immunologiczng u ryb kostnoszkieletowych,
ktore moga by¢ wykorzystane w przysztych badaniach.

Publikacja 5 jest potrzebng oraz doskonale przedyskutowang walidacjg metody uczenia
maszynowego i pozwolita ona wykazaé, ze tempo mutacji u gupika jest jednym z najnizszych
wsrod kregowcow, tym niemniej jest ono podobne jak u innych ryb kostnoszkieletowych.

W publikacji 6 habilitant z zespotem zbadat tysigce markeréw genetycznych umieszczonych
na chromosomie plci oraz na autosomach u gupikéw i skonstruowat mapy genetyczne oraz
oszacowat tempo rekombinacji wzdluz chromosoméw. Okazato si¢, ze samce charakteryzuja
si¢ brakiem rekombinacji w wigkszosci genomu, a rekombinacja zachodzi u nich tylko w
koncach chromosomoéw dystalnych w stosunku do lokalizacji centromeréw, podczas gdy
samice charakteryzuja si¢ statym tempem rekombinacji wzdhuz catych chromosomow.
Natomiast chromosom Y rekombinuje tylko na koncu przeciwnym do lokalizacji centromeru
(tzw. region PAR1). Wykryte zostaty takze sporadyczne rekombinacje w pozostatej czgsci
chromosomu Y (tj. region PAR2).

Na podkreslenie zastuguja duze walory poznawcze spojnego osiagniecia habilitanta w
kontekscie biologii ewolucyjnej, w tym koewolucji pasozyta i gospodarza a takze waznego
aspektu biologii i ekologii tryb, jakim jest zycie w tawicy, ktore niestety sprzyja zakazeniom,
ale chroni przed presja drapieznikow.

W mojej opinii wskazane przez dr Mateusza Konczala osiagniecie naukowe w postaci
zbioru sze$ciu powiazanych tematycznie i merytorycznie spéjnych publikacji
naukowych w pelni spelnia wymogi Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie
wyzszym i nauce oraz stanowi podstawe do nadania stopnia doktora habilitowanego w
dyscyplinie nauki biologiczne. Zgodnie z wymaganiami ww. Ustawy osiagniecie dr
Mateusza Konczala stanowi oryginalne rozwiazanie problemu naukowego i wnosi

znaczy wklad w rozwaéj okreslonej dyscypliny naukowej.

3. Ocena istotnej dzialalnosci naukowej dr Mateusza Konczala (nie wchodzacej w sktad
osiggnigcia naukowego habilitanta) oraz dorobku popularyzatorskiego a takze wspoélpracy

miedzynarodowej.



UNIWERSYTET W BIALYMSTOKU =%
Wydziat Biologii

WYDZIAL
ul. K. Ciotkowskiego 1J, 15-245 Biatystok BIOLOGII

tel. 85 738-8383,-8414,-8416 .« e-mail: biologia.dziekanat@uwb.edu.pl

Oprodcz 6 prac wehodzacych w skiad osiggnigecia naukowego, habilitant byt autorem
intersujacych prac, m.in. Markova i in. (2023) poswigconej historii demograficznej i jej
wplywu na wspotczesne populacje nornicy rudej (Myodes glareolus) w Wielkiej Brytanii. Jej
Autorzy wykazali, ze peryferyjne populacje tego gtunku pochodzgce z pierwszej fali migracji,
znajdujg si¢ na skraju swojego potencjatu adaptacyjnego i wymaga¢ moga doptywu
zmiennos$ci adaptacyjnej, by by¢ w stanie odpowiedzie¢ na zachodzace zmiany klimatyczne.
Ma to kluczowe znaczenie w przewidywaniu odpowiedzi ewolucyjnej w kontekscie
przysztych zmian klimatycznych i moim zdaniem kreuje nowa perspektywe w ochronie
izolowanych i zréznicowanych genetycznie populacji rzadkich gatunkow, przez co jest
niezmiernie wazne pod wzglgdem praktycznym. Ciekawe z punktu widzenia biologii
ewolucyjnej jest takze wykazanie roli doboru ptciowego w czyszczeniu obcigzenia
mutacyjnego (ang. purging) z genomu rozkruszka hiacyntowego (Parrett i in. 2022). Autorzy
wykazali, ze Kierunkowy dobor piciowy moze utatwic czyszczenie genomu z obcigzenia
mutacyjnego.

W ww. projektach habilitant byt odpowiedzialny za analizy bioinformatyczne
transkryptomow oraz/lub genomow oraz pehit role eksperta ws. genomiki. Jest on takze
wspotautorem waznego artykutu przegladowego na temat szacowania efektywnej wielko$ci
populacji w réznych skalach czasowych (Nadachowska-Brzyska i in. 2022). Lacznie jest on
autorem 19 artykutéw naukowych w miedzynarodowych czasopismach naukowych.
Habilitant za rozprawe doktorska otrzymat wyr6znienie Prezesa Rady Ministrow oraz
stypendium START Fundacji na Rzecz Nauki Polskiej. Brat on czynny udziat w 11
konferencjach naukowych i jest cztonkiem ,,Society of Molecular Biology and Evolution”.
Kierowat on dwoma grantami NCN (Sonata 14 2018/31/D/Nz8/00091 i Fuga 5
2016/20/S/Nz8/00208) oraz byt wykonawca w kolejnych 4 grantach NCN. Podczas studiow
doktoranckich habilitant odbyt 5-miesigczny staz w Centrum Regulacji Genomowej w
Barcelonie, Hiszpania. Natomiast w latach 2015-2016 byt on w tym samym miejscu na
podstoc-u (Centre for Genomic Regulation) prowadzac badania w grupie Fyodora
Kondrashova. Byt on takze stypendysta Bekkera (2022-2023, 13 miesigczny staz) Narodowej
Agencji Wymiany Akademickiej, podczas ktorego uczestniczyt w badania prof. Debory
Charlesworth nad ewolucja tempa rekombinacji u gupikoéw (Charlesworth i in. 2024). Co
wigcej, kilkukrotnie organizowat on i uczestniczyt w wyjazdach badawczych do Trynidadu i

Tobago, wspotpracujac z dr. Ryanem Mohammedem z University of West Indies. Brat tez
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udziat w mi¢gdzynarodowych kursach i szkoleniach organizowanych np. w Szwecji
(Uniwersytet w Uppsali) i Francji (Ecole normale supérieure w Paryzu) oraz przebywat na
krotkich wizytach studyjnych w Niemczech (Uniwersytet w Greifswaldzie) i Austrii (Institute
of Science and Technology). Z powyzszych danych jednoznacznie wynika, ze habilitant
wspotpracowal z uznanymi na calym $wiecie naukowcami, co owocowato bardzo dobrymi
publikacjami. Recenzowat on 9 maszynopis6w w miedzynarodowych czasopismach
naukowych. Habilitant podat swoj sumaryczy Impact Factor wedtug listy Journal Citation
Reports zgodnie z rokiem sktadania wniosku — jest on duzy i wynosi 136.3. Liczba cytowan
publikacji, z oddzielnym uwzglednieniem autocytowan = tacznie 229; bez autocytowan: 219,
Indeks Hirscha = 8 (Web of Science), suma punktéw Ministerialnych = 2560.

Uwazam, Ze dorobek naukowy dr Mateusza Konczala w pelni spelnia wymogi Ustawy z
dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce i jest on wystarczajacy do
uzyskania stopnia doktora habilitowanego. Habilitant prowadzit swoje badania w kilku
osrodkach naukowych, w tym za granicg. Dlatego tez uwazam, Ze spelniona jest przestanka
trzecia (,,habilitant wykazuje si¢ istotng aktywnoscig naukowg albo artystyczng realizowang
w wigcej niz jednej uczelni, instytucji naukowej lub instytucji kultury, w szczegdlnosci

zagranicznej”) warunkujaca nadanie stopnia doktora habilitowanego.

4. Ocena dzialalnos$ci dydaktycznej i popularyzatorskiej habilitanta

Od 2016 habilitant opracowat (samodzielnie albo wspolnie) sylabusy do 4 przedmiotow,
m.in.: Conservation genetics oraz New technologies in evolutionary and conservation biology
a takze prowadzit 7 r6znych kurséw, w tym np.: Genetyka ewolucyjna i populacyjna dla
studentéw kierunku bioinformatyka oraz Srodowisko LINUX i jezyki skryptowe (dla
studentow kierunku biologia i zdrowie czlowieka). Ponadto, zorganizowat on i poprowadzit
kurs z podstaw bioinformatyki dla doktorantéw UAM, oraz poprowadzit warsztaty pt. ,,Linux
for genomics — tips and tricks” podczas ,,23rd European Meeting of PhD Students in
Evolutionary Biology, EMPSEB23”. Wypromowat on trzech licencjuszy i jednego
magistranta oraz byt promotorem pomocniczym w przewodzie doktorskim obronionym w
2022 roku (A. Laska). Z jego inicjatywy, w roku 2018 na Wydziale Biologii UAM odbyta si¢
Miedzynarodowa Letnia Szkota Biologii Molekularnej 1 Teoretycznej

(https://molbioschool.org), ktora zgromadzita okoto 200 uczestnikoéw z kilkunastu krajow.
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Jest on odpowiedzialny za zasoby obliczeniowe Pracowni Biologii Ewolucyjnej i jej
administrowanie jak tez strony internetowej ww. jednostki.

Habilitant jest takze popularyzatorem nauki:

Podczas Dnia Darwina w 2022 roku wygtosit popularnonaukowy wyktad pt. ,,Czy czeka nas
zycie w planetarnym szpitalu — perspektywa ewolucyjna” (dostepny on-line) 1 udzielit
wywiadu na ten temat, a w trakcie Dni Akademickich w 2024 roku wygtosit
popularnonaukowy wyktad pt. ,,Genom jako zrédto informacji o historii ludzi i innych
gatunkow”. Jest on autorem popularnonaukowego tekstu opublikowanego w Forum
Akademickim (2016) jak i w czasopismie Kosmos (artykut pt. ,,Genomika adaptacji”).
Habilitant udzielat wywiadow PAP na temat ewolucji w laboratorium oraz autorowi portalu

totylkoteoria.pl na temat najwickszych osiagnie¢ biologii.

5. Wnioski koncowe

Z pelnym przekonaniem uwazam, ze dr Mateusz Konczal w zakresie osiagniecia
naukowego, dzialalnosci naukowej w Kkilku réznych osrodkach, w tym za granica i
wspolpracy miedzynarodowej, dzialalnosci dydaktycznej i popularyzatorskiej w pelni
spelnia wszystkie ustawowe wymagania stawiane kandydatom do stopnia doktora
habilitowanego zgodnie z Ustawa z dnia 20 lipca 2018r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i
nauce. Z satysfakcja i uznaniem dla jego osiagnie¢ pozytywnie opiniuj¢ wniosek dr
Mateusza Konczala o nadanie mu stopnia doktora habilitowanego w dyscyplinie nauki
biologiczne.

Z powazaniem



