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Recenzja
osiggnie¢ Pana doktora Dawida Bielewicza w zwiazku z postepowaniem w
sprawie nadania stopnia
doktora habilitowanego nauk Scistych i przyrodniczych,
w dyscyplinie nauki biologiczne

Ocena formalna

Niniejsza recenzj¢ przygotowalam na podstawie dostarczonych mi dokumentéw w
wersji elektronicznej. Wsrdd nich znalazly si¢ rowniez o$wiadczenia wspoOtautoréw oraz
wyjasnienia Habilitanta odno$nie braku niektorych podpiséw, ktore dopuszcza Uchwata nr
134/2020/2021 Senatu Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu z dnia 28 czerwca
2021 r., dotyczaca sposobu postgpowania W sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego
(art. 2 ust. 5). Po przeanalizowaniu otrzymanych przeze mnie materialdéw stwierdzam, iz
zawierajg one informacje niezb¢dne do dokonania oceny osiagni¢¢, a ztozone o$wiadczenia
wspotautorow umozliwiajg ocene udziatu i roli Habilitanta w powstaniu osiggnigcia.

Wedlug mnie przedstawione dokumenty spetniajg wymogi formalne okreslone w art.
220 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. — Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2024 r.
poz. 1571 ze zm.).



Ocena merytoryczna

. Ocena dorobku Habilitanta pod katem uzyskania osiagnie¢ naukowych
stanowiacych znaczny wklad w rozwéj dyscypliny nauki biologiczne

Jako wymagane przepisami Ustawy osiggnigcie habilitacyjne, Pan dr Dawid Bielewicz
wskazat cykl powigzanych tematycznie artykutdéw naukowych pod wspdlnym tytutem: ,,Nowe
mechanizmy regulacji biogenezy mikroRNA Arabidopsis thaliana”. Na cykl ten sktadaja si¢
3 publikacje bedace pracami oryginalnymi oraz 1 artykul przegladowy. Prace te zostaty
opublikowane w latach 2018-2023, w uznanych czasopismach mi¢dzynarodowych: Plant and
Cell Physiology, The Proceedings of the National Academy of Sciences, Frontiers in Plant
Science oraz The Plant Cell, ktoérych sumaryczny wskaznik Impact Factor (zgodnie z rokiem
opublikowania artykutu) jest wysoki i wynosi 30,8. W aktualnym wykazie czasopism,
ogltoszonym w komunikacie Ministra Nauki z dnia 05 stycznia 2024 r., dwa z nich uzyskaty po
200 pkt. W pierwszej z wymienionych prac, Pan dr Bielewicz jest jednocze$nie pierwszym, jak
i korespondujacym autorem, w drugiej jest rownorzednie pierwszym autorem, w trzeciej
rownorzednym autorem korespondujacym, a w ostatniej z wymienionych zajmuje czwarte
miejsce wsrdd autorow.

Ze wzgledu na pomytki edytorskie w Autoreferacie i prosbe dr Bielewicza o dokonanie
korekty oraz ztozone sprostowanie, w niniejszej recenzji (celem wyjasnienia powstatych
watpliwosci) umieszczam liste czterech artykutdw, stanowigcych powigzany tematycznie cyKl,
ktore zgodnie z informacjg zawartg w przygotowanym przez Habilitanta Wykazie Osiagniec,
zostaly poddane ocenie Komisji. Musze przyznac, ze wykryte w Autoreferacie btedy edytorskie
i brak staranno$ci w jego przygotowaniu, utrudnialy momentami percepcje tresci, aczkolwiek
ostatecznie nie przeszkodzity mi w wykonaniu oceny i nie przestonity faktycznej wartosci

naukowej przedstawionego do oceny osiagnigcia.

Ponizej lista prac wchodzacych w sktad cyklu powigzanych tematycznie artykutow:

[1] Bielewicz Dawid, Dolata Jakub, Bajczyk Mateusz, Szewc Lukasz, Gulanicz Tomasz,
Bhat Susheel Sagar, Karlik Anna, J6zwiak Monika, Jarmotowski Artur, Szweykowska-
Kulinska Zofia. (2023). Hyponastic Leaves 1 Interacts with RNA Pol Il to Ensure
Proper Transcription of MicroRNA Genes. Plant and Cell Physiology. 64(6):571-582.
doi: 10.1093/pcp/pcad032 — dalej opisywana jako praca nr 1




[2] Bhat Susheel Sagar, Bielewicz Dawid, Gulanicz Tomasz, Bodi Zsuzsanna, Yu Xiang,
Anderson Stephen J., Szewc Lukasz, Bajczyk Mateusz, Dolata Jakub, Grzelak Natalia,
Smolinski Dariusz J., Gregory Brian D., Fray Rupert G., Jarmolowski Artur,
Szweykowska-Kulinska Zofia. (2020). mRNA adenosine methylase (MTA) deposits
m6A on pri-miRNAs to modulate miRNA biogenesis in Arabidopsis thaliana. The
Proceedings of the National Academy of Sciences. 1;117(35):21785-21795. doi:
10.1073/pnas.2003733117 — dalej opisywana jako praca nr 2

[3] Dolata Jakub, Taube Michal, Bajczyk Mateusz, Jarmotowski Artur, Szweykowska-
Kulinska Zofia, Bielewicz Dawid. (2018). Regulation of Plant Microprocessor
Function in Shaping microRNA Landscape. Frontiers in Plant Science. 5:9:753. doi:
10.3389/fpls.2018.00753 — dalej opisywana jako praca nr 3

[4] Stepien, A., Dolata, J., Gulanicz, T., Bielewicz, D., Bajczyk, M., Smolinski, D. J.,
Szweykowska-Kulinska, Z., & Jarmotowski, A. (2022). Chromatin-associated
microprocessor assembly is regulated by the U1 snRNP auxiliary protein PRP40. Plant
Cell, 34(12), 4920-4935. https://doi.org/10.1093/plcell/koac278 — dalej opisywana jako
praca nr 4

Tematyka prac wchodzacych w sktad przedstawionego do oceny przez Habilitanta
osiaggniecia dotyczy bardzo waznego aspektu, a mianowicie poznania mechanizméw biogenezy
czasteczek mikroRNA (miRNA), ktére odgrywaja kluczowa role w regulacji ekspresji genow
na poziomie potranskrypcyjnym. Badania prowadzono na modelowym organizmie roslinnym,
ktorym jest rzodkiewnik pospolity (Arabidopsis thaliana).

Doniesienia wskazujg, ze biogeneza miRNA jest procesem wieloetapowym i
skomplikowanym. Okazuje sig¢, ze wiele czynnikow jest zaangazowanych w szlak powstawania
tych czasteczek i przypuszcza sie, ze nie wszystkie zostaty jeszcze poznane. Pelne zrozumienie
i poznanie mechanizmu biogenezy czasteczek miRNA jest niezwykle wazne nie tylko dla
rozwoju biologii molekularnej, ale takze medycyny, zwlaszcza onkologii i terapii genowe;j.
Zaburzenia w biogenezie miRNA s3 powigzane z wieloma chorobami, w tym nowotworami,
chorobami  neurodegeneracyjnymi,  kardiologicznymi  czy  autoimmunologicznymi.
Nieprawidtowe dziatanie enzymow takich jak Dicer czy Drosha, badZz innych biatek
uczestniczagcych w tym procesie, moze prowadzi¢ do deregulacji ekspresji miRNA i w
konsekwencji do rozwoju patologii. Pelne zrozumienie szlakow biogenezy miRNA moze takze
umozliwi¢ w przysztosci opracowanie terapii celowanych, np. przy uzyciu inhibitor6w miRNA.
Ponadto, czasteczki miRNA nabierajg coraz wigkszego znaczenia w badaniach wielu roznych
schorzen, majgcych na celu identyfikacj¢ markeréw molekularnych zwigzanych z ich

patogeneza i rokowaniem. Znajomos$¢ procesu biogenezy miRNA i charakterystycznych dla


https://doi.org/10.1093/plcell/koac278

okreslonych schorzen profili ich ekspresji w komorkach, moga postuzy¢ do szybkiej
I precyzyjnej diagnozy. W ubiegtym roku oficjalnie doceniono badania prowadzone w obszarze
czasteczkek miRNA i fakt, ze calkowicie zmienily nasze rozumienie regulacji ekspresji genow.
Ich odkrywcy, amerykanscy biolodzy, prof. Victor Ambros i prof. Gary Ruvkun zostali
uhonorowani Nagroda Nobla.

W tym $wietle zakres podjetych przez dr Bielewicza badan w ramach przedstawionego
do oceny osiagnigcia wydaje si¢ by¢ aktualny i istotny. Swoja prace Habilitant rozpoczat od
opublikowania w 2018 roku artykutu przegladowego [praca nr 3], w ktorym wraz ze
wspotpracownikami  podsumowal dostepng wowczas wiedze na temat kompleksu
Mikroprocesora, czyli zestawu biatek odpowiedzialnych za przecigcie i uwalnianie dojrzatych
czasteczek miRNA z form prekursorowych. U Arabidopsis thaliana kompleks ten sktada si¢ z
trzech gtéwnych biatek: enzymu III Dicer-Like 1 (DCL1) 0 wtasciwosciach RNazy, biatka z
motywem palca cynkowego o nazwie Serrate (SE) i biatka wigzacego dwuniciowe RNA 0
nazwie Hyponastic Leaves 1 (HYL1), znanym réwniez jako DRB1. W artykule podkre$lono
znaczenie modyfikacji potranslacyjnych, takich jak np. fosforylacja, ktére moga wptywac na
funkcje podstawowych biatek kompleksu np. HYL1 1 przyktadowo hamowa¢ ich wigzanie z
RNA. Ponadto zwrocono uwagg na bardziej kompleksowe podejscie do zrozumienia procesu
biogenezy miRNA sugerujagc mozliwos$¢ oddziatywania gtéwnych biatek kompleksu z innymi
biatkami.

Z kolei wyniki uzyskane przez Habilitanta i jego wspotpracownikow w trzech
pozostatych pracach eksperymentalnych z zaprezentowanego cyklu, dostarczyty kilku waznych
spostrzezen i wynikow, kluczowych do pelnego zrozumienia mechanizméw regulacji procesu
dojrzewania czasteczek miRNA w komorkach roslinnych.

Jednym z wazniejszych odkry¢ bylo wykazanie nowej funkcji biatka HYLI1, ktore
okazato si¢ mie¢ znaczenie nie tylko na etapie tworzenia dojrzatych czasteczek miRNA, (co
byto wiadome), ale takze juz na etapie transkrypcji genow MIR, co zostato udowodnione w
pracy nr 1. Wyniki badan, w ktére bezposrednio zaangazowany byt dr Bielewicz wskazuja,
ze w mutantach niezdolnych do produkcji biatka HYL1 nastepuje spadek ekspresji
transkryptow genu GUS znajdujacego si¢ pod kontrolg ré6znych promotoréw genow MIR. Co
istotne, nawet wprowadzenie mutacji w genie DCL1 i zwigkszenie aktywnosci tego biatka
celem przywrocenia naturalnego poziomu ekspresji miRNA w komorce, nie odwrdcito
obserwowanego efektu fenotypowego u roslin (stabsze wybarwienie), co z kolei potwierdzito
wczesniejsze obserwacje, ze biatko HYL1 oprocz swej pierwotnej funkcji, pozytywnie reguluje

takze transkrypcje genow MIR. Co wigcej, wskazano rowniez, ze ta regulacja moze by¢
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wynikiem bezposredniego oddziatywania biatka HYL1 z rejonem promotorowym genéw MIR,
w obrebie 200 pz powyzej miejsca inicjacji transkrypcji. Oprocz tego dowiedziono, ze biatko
HYL1 oddziatuje z czynnikami transkrypcyjnymi m.in. KETCHI, CDCS5 oraz z biatkami z
rodziny TOPLESS, a takze wspotwystepuje i oddziatuje z polimerazg RNA II. Oddziatywanie
HYL1 z polimeraza przebiega niezalezniec od obecnosci innych biatlek kompleksu
Mikroprocesora (takich jak DCL1 i SE), ale wszystko wskazuje na to, ze jest zalezne od
modyfikacji potranslacyjnej biatka HYL1 i efektywniej zachodzi w przypadku ufosforylowanej
formy tego biatka. W badaniach tych wykorzystano szereg zaawansowanych technicznie metod
molekularnych oraz linii transgenicznych Arabidopsis thaliana, ktore dr Bielewicz oraz jego
wspolpracownicy skonstruowali na potrzeby poszczegdlnych eksperymentow.

Kolejnym istotnym osiggnigciem w kontekS$cie poznania mechanizmu regulacji
biogenezy miRNA byto wykazanie w pracy nr 2, iz proces ten moze by¢ rowniez regulowany
przez enzym odpowiedzialny za metylacje reszt adeniny w mRNA, zwany metylaza adenozyny
(MTA, ang. mRNA adenosine methylase). Habilitant, wspolnie ze swoim doktorantem
wykazali, ze biatko MTA metyluje pri-miRNA a brak tej metylacji prowadzi do akumulacji
form prekursowych w komorce, czemu towarzyszy obnizony poziom dojrzatych mikroRNA.
W swoich badaniach Pan dr Bielewicz potwierdzit, iz jest to efekt uposledzenia procesu
dojrzewania miRNA w mutantach niezdolnych do produkcji biatka MTA i ze zmiany
strukturalne w pri-miRNA, spowodowane brakiem metylacji, prowadza do stabszego
oddziatywania from prekursorowych z biatkiem HYL1, a tym samym najprawdopodobniej z
kompleksem Mikroprocesora. Dodatkowo dr Bielewicz nadzorowal prace badawcze, ktore
wykazaty, ze biatkko MTA oddzialuje z polimerazag RNA II oraz biatkiem TGH (ang. Tough).
Co istotne, w toku przeprowadzonych prac okazato si¢, ze biatko TGH nie jest wymagane na
etapie metylacji, ale wspolnie z MTA nalezy do czynnikow niezbgdnych do prawidlowego
ztozenia kompleksu Mikroprocesora. Ostatecznie wykazano takze, ze brak aktywnego biatka
MTA w komorkach ostabia odpowiedz roslin na auksyny i jest to efekt braku metylacji pri-
miR393b oraz uposledzenia procesu biogenezy tej czasteczki w wyniku czego zaobserwowano
znaczaco nizszy poziom dojrzatej czasteczki miR393b, ktora, jak wiadomo z wczesniejszych
doniesien, odgrywa wazng rol¢ w odpowiedzi roslin na auksyny.

W ostatnim z omawianych osiagni¢¢ [praca nr 4] udzial Habilitanta bylo nieco
mniejszy, aczkolwiek po wnikliwej analizie oceniam ten wktad rowniez jako istotny. Badania,
w ktore zaangazowany byl dr Bielewicz wraz z zespotem wskazujg, ze biatko PRP40 z
Arabidopsis thaliana (AtPRP40), ktére podejrzewano o udziat w kotranskrypcyjnym tworzeniu

kompleksu mikroprocesora ze wzgledu na bezposrednig interakcje z biatkiem SE, faktycznie
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bierze udzial w tym procesie, posredniczy w oddzialywaniu biatka SE z polimerazg RNA II i
jest zaangazowane w transkrypcje¢ from prekursoworych pri-miRNA. Wykazano, ze w
mutantach podwdjnych prp40ab poziomy prawie potowy poliadenylowanych pri-miRNA byty
zmienione (w tym, ekspresja ponad 70% z nich ulegala obnizeniu) przy czym poziom
calkowitej frakcji transkryptow oraz poziom wickszos$ci dojrzalych czgsteczek miRNA
pozostaty niezmienione, tak samo jak pozycje ich cigecia. Szukajac wyjasnienia tego efektu
zaobserwowano w mutancie prp40ab akumulacj¢ polimerazy RNA 1II na 3’ koncach genow
MIR, co korelowato ze zmniejszong liczbg poliadenylowanych transkryptéw. WyniKki tych oraz
dodatkowych analiz pozwolity stwierdzi¢, ze biatko PRP40 z Arabidopsis thaliana ma
znaczenie w procesie dojrzewania form prekursorowych miRNA i stanowi dodatkowy czynnik
regulacyjny w wieloetapowym procesie biogenezy tych czasteczek.

Podsumowujac cykl tematycznie powigzanych artykutow stwierdzam, ze uzyskane
wyniki stanowig istotny wktad w rozwdj dyscypliny nauki biologiczne, albowiem dostarczaja
nowej wiedzy na temat skomplikowanego mechanizmu powstawania dojrzatych,
regulatorowych czasteczek miRNA, ktore odgrywaja kluczowa role w procesach rozwoju
embrionalnego, réznicowania komorek, tworzenia narzadéw 1 utrzymania homeostazy.
Zaproponowano nowe funkcje dla znanych biatek i wykazano ich przynalezno$¢ do kompleksu
Mikroprocesora. Tym samym uwypuklono ztozono$¢ catego procesu biogenezy miRNA w
komorkach roslinnych oraz zapoczatkowano, nowe i cickawe kierunki badan. Zabrakto mi
jedynie krotkiego podsumowania wszystkich uzyskanych wynikéw w Autoreferacie i schematu
obrazujacego opisane powyzej odkrycia dr Bielewicza i jego wspdtpracownikow w temacie
biogenezy czasteczek miRNA. Niewatpliwie byloby to cenne uzupetnienie przedstawionego do

oceny cyklu tematycznie powigzanych artykutow naukowych [prace 1-4].

Jesli chodzi o pozostatg aktywno$¢ naukowa Pana dr Dawida Bielewicza, poza pracami
wchodzacymi w sktad gléwnego osiggniecia naukowego, sa to (zgodnie z informacjami
podanymi w Wykazie Osiggnie¢) 22 artykulty opublikowane w uznanych miedzynarodowych
czasopismach naukowych (w tym, réwniez w tych bardzo prestizowych, takich jak Nucleic
Acids Research oraz Trends in Plant Science). Z prac tych, 9 artykutow powstato w latach 2011-
2015, czyli przed uzyskaniem przez Habilitanta stopnia doktora, a 13 publikacji po tym
kluczowym dla kariery naukowca wydarzeniu, czyli w latach 2016-2023. W wielu z tych prac,
Pan Doktor jest wymieniony jako 2 lub 3 wspoétautor, co niewatpliwie S$wiadczy o jego duzym
zaangazowaniu W przeprowadzone badania. Z kolei w bazie Web of Science, na dzien

05.05.2025 r., widnieje w sumie 29 artykutow (wlaczajac 4 prace z cyklu), ktorych Habilitant



jest wspoOtautorem i zostaty one zacytowane tgcznie 1003 razy, bez autocytowan (wg WoS na
dzien 05.05.2025 r.), co przetozylo si¢ na wysoki Indeks Hirscha rowny 16 (wg WOoS na dzien
05.05.2025 r.). Do istotnych osiggni¢¢ Habilitanta nalezg takze projekty badawcze. W czterech
z nich, finansowanych przez Narodowe Centrum Nauki, w ramach konkurséw Preludium,
Etiuda, Sonata oraz Opus, dr Dawid Bielewicz sprawowal funkcje kierownika, co $wiadczy o
jego duzej samodzielnos$ci i dojrzatosci naukowej oraz do gotowosci kierowania wlasng grupa
badawcza. W kolejnych trzech projektach petit role wykonawcy. W dorobku Habilitanta
znalazto si¢ takze 10 komunikatoéw naukowych zaprezentowanych zaréwno na krajowych, jak
1 miedzynarodowych konferencjach, w tym rowniez dwa wyktady wygloszone na zaproszenie
zagranicznych instytucji naukowych. Liczba ta nie jest by¢ moze bardzo wysoka, ale w moim
odczuciu wystarczajaca, albowiem prezentacje odbywaly si¢ dos¢ regularnie przez caty okres
dotychczasowej kariery naukowej Habilitanta. Pan Doktor pehit takze role recenzenta
artykutow przesytanych do migdzynarodowych czasopism naukowych.

Analizujac z kolei zakres prac i badan prowadzonych przez Habilitanta poza opisanym
powyzej cyklem tematycznie powigzanych publikacji dostrzegtam, ze po uzyskaniu stopnia
doktora Pan Bielewicz zaznajomit si¢ w Szeregiem nowych, zaawansowanych technicznie
analiz badawczych, ktore pozwolity mu uzyskaé ciekawe wyniki. Jedng z nich jest analiza
bibliotek malych RNA oraz bioinformatyczne 1 statystyczne opracowanie wynikoéw
sekwencjonowania nowej generacji (NGS), rowniez sekwencjonowania RNA. Niewatpliwie
jest bardzo pozadana umiejetno$¢, albowiem te rewolucyjne i szybkie metody pozwalaja na
rownolegle sekwencjonowanie wielu czasteczek DNA/RNA i tym samym na badanie catych
genomow, transkryptoméw oraz epigenomow. W efekcie, mozliwe jest uzyskanie duzej iloSci
cennych danych, ktére po odpowiednim opracowaniu, w tym rowniez statystycznym, maja
warto$¢ publikacyjna. Swoja wiedzg w tym zakresie, Pan Doktor wykorzystal m.in. w pracy
opublikowanej w prestizowym czasopismie Nucleic Acids Research, w ktorej wraz ze
wspotpracownikami okreslit udziat helikazy HEN2 (HUA ENHANCER 2) w procesie
akumulacji  transkryptow  prekursorowych ~ miRNA u  Arabidopsis  thaliana
(https://doi.org/10.1093/nar/gkaa373). Badania zespotu dowiodly, ze 44 z 53 transkryptow
prekursorowych ulegto akumulacji w mutantach w genie hen2. Dalsze analizy wskazaty, ze
akumulacji ulegaja rowniez produkty uboczne dojrzewania, odpowiadajace regionom 5' lub 3'
dojrzatych sekwencji miRNA. Dane te potwierdzaja wniosek, ze kompleks NEXT (z ang.
Nuclear EXosome Targeting), w sktad ktorego wchodzi biatko HENZ2, przyczynia si¢ do
degradacji produktow ubocznych procesu dojrzewania miRNA i pomaga w eliminacji

nadmiaru form prekursorowych. Co wiecej, wykazano, ze z kompleksem NEXT podczas
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degradacji pri-miRNA oddziatuje biatko SE, dotad kojarzone gltownie z kompleksem
Mikroprocesora i etapem dojrzewania i przetwarzania czasteczek miRNA. Jest to kolejne
wazne odkrycie przyblizajace nas do pelnego zrozumienia skomplikowanego mechanizmu
biogenezy czasteczek miRNA.

Kolejnych ciekawych wynikow dostarczyto wykonanie przez Habilitanta analogicznej
analizy w pracy opublikowanej w 2022 roku, w czasopismie Frontiers in Plant Science
(https://doi.org/10.3389/fpls.2022.950796). Celem tej pracy byto zbadanie odpowiedzi
jeczmienia (Hordeum vulgare) na warunki nadmiaru azotu, w szczegdlno$ci w obrebie korzeni,
na podstawie zmian na poziomie transkryptomu. Wyniki badania wykazaly, ze czynnik
transkrypcyjny HvMADS27 reguluje architekture korzeni Hordeum vulgare w warunkach
stresu spowodowanego nadmierng ilo$cia azotu poprzez regulacj¢ poziomu kwasu
abscysynowego (ABA). Jest to kolejne wazne odkrycie, albowiem dostarczyto ono nowych
spostrzezen na temat reakcji korzeni Hordeum vulgare na nadmiar azotu i stanowi ono zachetg
do dalszych badan nad mechanizmem reakcji zb6z na nadmierne nawozenie. Ponadto wyniki
wykonanych badan, determinuja geny docelowe dla dalszych prac na nowymi odmianami
roslin odpornych na nadmiar azotu i lepiej przystosowanych do panujacych warunkow.

Jak wynika z zalagczonego w materiatach Wykazu Osiagnie¢, Pan dr Biclewicz brat
takze udzial w pracach dotyczacych badania poziomu ekspresji czasteczek miRNA z
wykorzystaniem techniki Northern blot oraz RT-gPCR, poziomu ekspresji biatek z uzyciem
metody Western blot oraz w pracach polegajacych na konstruowaniu licznych transgenicznych
linii Arabidopsis thaliana. Co prawda opisy udzialu Habilitanta w poszczegdlnych
opublikowanych artykutach sa bardzo oszczgdne w stowach, aczkolwiek wynikajgca z nich
informacja jest dos¢ precyzyjna i na jej podstawie mozna okresli¢ zaangazowanie Pana Doktora
w powstanie poszczegdlnych prac z Jego dorobku.

Oprocz opublikowanych artykutow naukowych, na uwage zastuguja takze cztery,
prowadzone przez Habilitanta w roli kierownika, projekty badawcze. Ich tematyka obejmuje
analize biatek uczestniczacych w procesie biogenezy czasteczek miRNA (takich jak np. HYL1,
DRB3 oraz DRB5), na modelu Arabidopsis thaliana i jest $cisle zwigzana z przedstawionym
do oceny cyklem powigzanych artykutow. Trzy z tych projektow zostaly zakonczone z
sukcesem, albowiem wyniki przeprowadzonych badan zostaly opublikowane w uznanych
czasopismach naukowych. Ostatni wskazany projekt (Opus NCN; nr 2022/45/B/NZ1/01273)
jest jeszcze w trakcie realizacji. Rezultatem ukonczonego projektu finansowanego z konkursu
Preludium NCN (nr 2011/03/N/NZ2/03147) sa 3 publikacje naukowe. Podobnie, 3 artykuty sa

wynikiem realizacji prac badawczych przeprowadzonych w ramach projektu Sonata NCN (nr
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2016/23/D/NZ1/00152). Z kolei 1 praca jest efektem projektu uzyskanego w konkursie Etiuda
NCN (nr 2013/08/T/NZ2/00016). Swiadczy to niewatpliwie o dobrej organizacji pracy przez
Habilitanta, o umiejetnosci wspolpracy z ludzmi i sprawnym zarzadzaniu 1 Kierowaniu
zaplanowanymi pracami badawczymi. Jest to rowniez oznaka gotowos$ci Habilitanta do
rozpoczgcia pracy jako samodzielny pracownik naukowy.

W mojej ostatecznej ocenie pod uwage Wzigtam, osiggni¢cia uzyskane zarowno W
czterech pracach wchodzacych w sktad cyklu tematycznie powigzanych artykutow, jak réwniez
bogaty dorobek Habilitanta i Jego osiggniecia naukowe uzyskane poza zgtoszonym do oceny
gléwnym osiggnigciem.

Ostatecznie, po wnikliwych rozwazaniach uznatam, ze zgodnie z wymogiem zapisanym
w art. 219 ust.1 pkt 2, Pan dr Dawid Bielewicz posiada w swoim dorobku osiggni¢cia naukowe

stanowigce znaczny wktad w rozwoj dyscypliny nauki biologiczne.

1. Omowienie aktywnosci naukowej Habilitanta realizowanej w wiecej niz jednej
uczelni, instytucji naukowej, w szczegolnosci zagranicznej

Analizujac aktywno$¢ naukowsa Habilitanta na innych uczelniach, najwyzej oceniam
kilkumiesigczny staz naukowy, ktory dr Bielewicz odbyt na Uniwersytecie w Bazylei
dotaczajac do grupy dr Franck’a Vazquez’a (Department of Environmental Sciences),
specjalizujacego si¢ w badaniach nad rolg czasteczek miRNA i sSIRNA w rozwoju Arabidopsis
thaliana. Wspolpraca ta zaowocowata artykutem naukowym opublikowanym w czasopismie
PloS One (https://doi.org/10.1371/journal.pone.0095972), w ktorym autorzy wykazali, ze
utrata funkcji miRNA miR393 prowadzi do szeregu nieoczekiwanych zmian w zaleznym od
auksyn szlaku przekazywania sygnatu i zwigksza podstawowy poziom ekspresji genow
AUX/IAA i podstawowy poziom akumulacji biatek AUX/IAA. Tym samym, dowiedziono, ze
czasteczka miR393 stanowi istotny element tego systemu sygnalowego. Dr Bielewicz byt
osobiscie zaangazowany w badanie wptywu mutacji w genach miR393 a i b na fizjologiczne i
molekularne zmiany u roslin.

Istotnymi rezultatami naukowymi zakonczyt si¢ rowniez pobyt Habilitanta w Szwecji,
w Umea Plant Science Center (UPSC), w grupie dr Petera Kindgrena. Wyjazd zostat
zrealizowany w ramach projektu ,,Mobilno$¢” z programu Inicjatywa Doskonatosci Uczelnia
Badawcza UAM. Podczas pobytu, Habilitant wykonywat liczne analizy bioinformatyczne w
projekcie dr Petera Kindgrena. W efekcie tych prac powstal manuskrypt, w ktorym autorzy
wskazuja, ze enzym MTA moze odgrywac istotng rolg w procesie aklimatyzacji do warunkow

chtodu u Arabidopsis thaliana i peni¢ istotng rolg na etapie elongacji przez polimerazg¢ RNA
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https://doi.org/10.1371/journal.pone.0095972

Il wybranych transkryptow, ktore odgrywaja kluczowa role¢ w odpowiedzi roslin na stres
wywotany niskg temperaturg. Jest to niewatpliwie istotny krok ku poznaniu takze innych
funkcji biatka MTA, ktore Kkojarzone jest glownie z procesem metylacji. Manuskrypt
zawierajacy wyniki tych analiz jest aktualnie zdeponowany w bazie BioRxive
(https://doi.org/10.1101/2023.05.10.540235), w oczekiwaniu na opublikowanie.

Niezwykle obiecujgco zapowiada si¢ rowniez wspolpraca Habilitanta z grupa dr Cecile
Bousquet-Antonelli z Uniwersytetu w Perpignan (Francja). Wspotpraca rozpoczeta si¢ w 2020
roku od 3-miesiecznego stazu W ramach projektu EMBO Scientific Exchange Grants i obecnie
jest kontynuowana w zaprzyjaznionym zespole prowadzonym przez dr Dominique’a Gagliardi
z Uniwersytetu w Strasburgu, w ramach rocznego programu im. Mieczystawa Bekkera
Narodowej Agencji Wymiany Akademickiej (NAWA).

Oproécz powyzszego, Habilitant odbyt rowniez 11-miesi¢czny staz podoktorski na
Uniwersytecie w Bielefeld w Niemczech, w grupie prof. Dorothee Staiger, w latach 2015-2016.

Biorgc powyzsze pod wnikliwg analizg, z przekonaniem stwierdzam, iz dr Dawid
Bielewicz w swej dotychczasowej karierze realizowat si¢ naukowo nie tylko w macierzystej
jednostce, ktora jest Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, ale rowniez na licznych
uczelniach zagranicznych. Jednoczes$nie ze wzglgdu na fakt, iz wynikiem wspotpracy
Habilitanta z wybitnymi naukowcami z zagranicznych grup badawczych sa wspolne publikacje
naukowe, oceniam aktywno$¢ Habilitanta realizowang w wymienionych powyzej osrodkach za

bardzo istotna.

Whiosek koncowy

Podsumowujgc przedstawione mi do oceny osiggni¢cia Pana dr Dawida Bielewicza

stwierdzam, ze:

- uzyskat on stopien doktora nauk biologicznych w 2015 roku,

- posiada w swoim dorobku osiggnigcia naukowe stanowigce znaczny wkiad w rozwoj
dyscypliny nauki biologiczne, z ktorych glowne stanowi cykl czterech powigzanych
tematycznie artykuléw naukowych, opublikowanych w czasopismach naukowych
ujetych w wykazie sporzadzonym zgodnie z przepisami wydanymi na podstawie art. 267
ust. 2 pkt 2 lit. b, ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. — Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce
(Dz. U.z 2024 r. poz. 1571 ze zm.),
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https://doi.org/10.1101/2023.05.10.540235

- wykazat si¢ istotng aktywno$cig naukowg realizowang w wigcej niz jednej uczelni,

instytucji naukowej i byly to instytucje zagraniczne.

Biorgc powyzsze pod uwage uznaje, ze przedstawione osiggniecia Habilitanta spetniajg
kryteria okreslone w art. 219 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. — Prawo o szkolnictwie wyzszym i
nauce (Dz. U. z 2024 r. poz. 1571 ze zm.), oceniam je pozytywnie i popieram wniosek o
nadanie Panu dr Dawidowi Bielewiczowi stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk

Scistych i1 przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne.

Z powazaniem,
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