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Taksonomiczne i genetyczne badania sekcji Ricciella z rodzaju Riccia w Europie
ze szczeg6lnym uwzglednieniem R. fluitans i R. rhenana

Streszczenie

Taksonomia dostarcza systematycznych ram do klasyfikacji organizméw zywych, ktére sq nieustannie
udoskonalane, aby uwzglednia¢ réznorodnos$¢ i dynamike Zycia. Gatunek, jako podstawowa jednostka
klasyfikacji taksonomicznej, historycznie definiowano na podstawie cech morfologicznych, cech
ekologicznych i rozmieszczenia geograficznego. W erze pregenetycznej badacze gromadzili okazy,
dokumentowali ich morfologie, ekologie i rozmieszczenie oraz publikowali szczegdtowe opisy gatunkow. Po
opublikowaniu i dostosowaniu do zasad odpowiedniego Miedzynarodowego Kodeksu Nomenklatury,
gatunek byl formalnie uznawany. Spotecznos¢ naukowa mogla jednak odrzuci¢ proponowany gatunek lub
dla tego samego organizmu w réznych regionach mogly pojawi¢ sie roézne nazwy gatunkowe, co
odzwierciedlalo dynamiczny i iteracyjny charakter taksonomii. Postepy w badaniach genetycznych znaczaco
wplynely na rozwdj taksonomii, umozliwiajac precyzyjniejsze rozgraniczenie gatunkéw oraz wspierajac
ciagle doskonalenie systeméw klasyfikacyjnych. W ujeciu uproszczonym, wspoétczesna taksonomia stanowi
systematyczne ramy klasyfikacyjne, taczace dane morfologiczne i genetyczne w celu precyzyjnego
porzadkowania réznorodnosci biologicznej. Poniewaz ranga gatunkowa stanowi podstawe catej nauki
taksonomicznej, procesy specjacji i ich zrozumienie odgrywaja funda-

mentalng role w rozwoju taksonomii. Hybrydyzacja stanowi kluczowy mechanizm specjacji, prowadzacy do
powstania mieszancéw w wyniku rozmnazania plciowego miedzy osobnikami nalezacymi do réznych
gatunkdéw. Struktura genetyczna takich mieszancow zalezy od gatunkéw rodzicielskich, co moze skutkowac
hybrydyzacja homoploidalng, gdy mieszaniec zachowuje te sama liczbe chromosoméw co rodzice, lub
hybrydyzacja poliploidalna, gdy mieszaniec dziedziczy potaczone zestawy chromosoméw obojga rodzicow,
tworzac poliploid. Poliploidia moze réwniez powstawa¢ w wyniku mechanizméw innych niz hybrydyzacja,
takich jak podwojenie somatyczne, aposporia lub apogamia. Poliploidia dzieli sie na autoploidy, gdy
duplikacja chromosoméw zachodzi w obrebie jednego gatunku, oraz na alloploidy, gdy powstaja w wyniku
hybrydyzacji miedzygatunkowej. Procesy te sa szczegdlnie istotne dla specjacji w sekcji Ricciella z rodzaju
Riccia, gdzie r6znorodno$¢ genetyczna i prostota morfologiczna poteguja ztozonos¢ taksonomiczna.

Gléwnym celem niniejszej pracy bylo okre$lenie pokrewienstwa genetycznego miedzy R. fluitans a R.
rhenana. W tym celu objeto analizg cala sekcje Ricciella. Przeanalizowano najwazniejsze prace dotyczace
tego rodzaju i dokonano niezbednych wyjasnien taksonomicznych. Oméwiono wazne aspekty biologiczne i
zidentyfikowano nowe cechy charakterystyczne dla danego gatunku. W przeprowadzonych badaniach
przeanalizowano rozmiary genomodw, liczbe chromosoméw, dane izoenzy matyczne oraz sekwencje
barkodowe DNA. Wyniki uzyskane w trakcie mojej pracy zdecydowanie potwierdzaja hybrydowe
pochodzenie R. rhenana, a tym samym jej pozycje taksonomiczng jako odrebnego gatunku, a nie jako
cytotypu R. fluitans. Udowodnilem réwniez istniejacq juz hipoteze, ze R. fluitans jest kompleksem blisko
spokrewnionych gatunkéw kryptycznych. Na podstawie uzyskanych wstepnych wynikéw, sekcja Ricciella
nie tworzy monofiletycznego kladu w obrebie podrodzaju Ricciella. Obecny skiad gatunkowy sekcji nie
zostal tutaj potwierdzony. Mozliwa rearanzacja sekcji moglaby wyglada¢ nastepujaco: sekcja. Ricciella
obejmuje gatunki wodne R. fluitans, R. rhenana, R. stricta, R. stenophylla oraz gatunki kryptyczne do nich
nalezace, w tym rézne mieszance, w obrebie kompleksu R. rhenana. Nalezy utworzy¢ osobna sekcje dla
grupy R. canaliculata, obejmujacej rowniez R. perennis, R. duplex i potencjalne inne gatunki mieszancowe.
Nadal nie jest jasne, czy R. huebeneriana i R. multifida powinny by¢ wiaczone razem do grupy Canaliculata.
Na obecnym etapie wiedzy na temat rodzaju nie jest mozliwe dokonanie ostatecznych reorganizacji
taksonomicznych. Dane i interpretacje dotyczace sekcji Ricciella przedstawione w niniejszej pracy postuza
jako podstawa do dalszych badan.



