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Streszczenie

MikroRNA (miRNA) s3 krotkimi jednoniciowymi czasteczkami RNA, regulujacymi
poziom ekspresji innych genéw. Geny MIR444 zidentyfikowano jedynie u ro$lin
jednolisciennych i ich charakterystyczng cechg jest obecno$¢ intronu, ktory rozdziela dwie
potowy struktury prekursora mikroRNA. Sekwencja mikroRNA* znajduje si¢ w jednym
egzonie, natomiast mikroRNA zlokalizowana jest w kolejnym egzonie.

W jeczmieniu zidentyfikowano trzy geny MIR444 o ztozonej budowie egzonowo-
intronowej. Ich transkrypty, pri-miRNA444, podlegaja alternatywnemu splicingowi generujac
izoformy, ktére mozna podzieli¢ na funkcjonalne (mikroRNA jest produkowany)
i niefunkcjonalne (mikroRNA nie jest produkowany). Z wykorzystaniem analizy
bioinformatycznej i techniki profilowania polisoméw wykazano, ze zidentyfikowane izoformy
pri-miR444 posiadaja otwarte ramki odczytu, ktére moga kodowac peptydy o dlugosciach 119
(PEP444a), 51 (miPEP444b) oraz 168 (PEP444c) aminokwasow. Przy uzyciu specyficznych
przeciwcial potwierdzono obecno$¢ PEP444a w pedach jeczmienia w warunkach stresu
nadmiaru azotu oraz PEP444c w pedach i1 korzeniach, zarowno w warunkach kontrolnych jak
1w stresie nadmiaru azotu. Wykazano, ze mutacje wprowadzone w rejonie sekwencji kodujace;j
PEP444a maja najprawdopodobniej efekt letalny. Mutacje w sekwencji kodujacej PEP444c
wprowadzily przedwczesny kodon stop. U roslin transgenicznych pep444c ze zmieniong
sekwencja aminokwasowa PEP444c zaobserwowano obnizony poziom mikroRNA444c
w korzeniach, co wskazuje na istotng role PEP444c w regulacji poziomu ekspresji genu

MIR444c.



