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Streszczenie

Brassica napus nalezy do najwazniejszych ro$lin oleistych na $wiecie. Jej uprawom
zagrazajg liczne choroby ro$lin kapustowatych. Jedng z nich jest kita kapusty, globalnie
odpowiedzialna za okoto dziesigcioprocentowq utrate plonow. Kita kapusty wywotywana jest
przez Plasmodiophora brassicae - obligatoryjnego endobiotrofa nalezacego do kladu Rhizaria.
Patogen ten stymuluje rozrost =zainfekowanych korzeni, w rezultacie wywolujac
charakterystyczne naro$la. Porazone rosliny wykazuja ogdlnoustrojowe objawy, prowadzace
do nieoptymalnego kwitnienia i przedwczesnego starzenia.

Ze wzgledu na dlugowiecznosc¢ i trwalos¢ przetrwalnikow P. brassicae, ochrona upraw
przed kita kapusty stanowi trudne wyzwanie. Jedna z najlepszych strategii ograniczania szkod
jest wyprowadzanie odmian odpornych, opierajace si¢ na uprzedniej identyfikacji
genetycznych czynnikéw zaangazowanych w odpowiedz na infekcje.

W niniejszej pracy zmapowano locus odpornos$ci na kitg kapusty w odmianie B.
napus 'Tosca' do fragmentu genomu obejmujacego okolo 100 kpz. Nastepnie zbadano
miejscowg zmienno$¢ sekwencji oraz roznice w ekspresji lokalnych genéw, pomigdzy liniami
odpornymi, a podatnymi na porazenie kilg kapusty. W wyniku analiz zidentyfikowano wysoce
polimorficzny, zduplikowany gen nalezacy do rodziny TNL, ktéry poddano analizie
funkcjonalnej. Ektopiczna ekspresja sekwencji kodujacych w Arabidopsis thaliana mocno
wsparta hipoteze udziatu zduplikowanego genu w odpornosci na chorobg.

Ponadto przeprowadzono analiz¢ poréwnawczag struktury locus odpornosci wsrod
szerszego panelu genomow roslin kapustowatych. Wyniki podkreslaja wysoka dynamike
ewolucyjng regionu, zwlaszcza w przypadku genu TNL.

Przeprowadzone badania dostarczyly cennych zasobdéw dla programéw hodowli
odporno$ciowej oraz otworzyly wiele nowych mozliwos$ci dalszych badah podstawowych 1
aplikacyjnych.



